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В обзоре представлен анализ геновариантов вируса SARS-CoV-2, вы-

зывающих озабоченность (VOC) и интерес (VOI) на основе их геномов в 

базе GISAID за неделю с 04.09. по 10.09.2021 г. 

 

На сегодняшний день в базе данных GISAID всего представлено 3 418 

319 геномов вируса SARS-COV-2, за прошедшую неделю в базу данных де-

понировано еще 146 972 генома (за предыдушую неделю 187 832 генома). 

Варианты, вызывающие озабоченность (VOC) 

 

По данным ВОЗ геновариант Alpha циркулирует в 194 странах мира, ге-

новариант Beta – в 141 стране, геновариант Gamma – в 92 странах, гено-

вариант Delta – 174 странах. 

Информация по обновленным данным о депонированных геномах вируса 

SARS-COV-2 вариантов VOC: 202012/01, B.1.1.7 (Alpha), 501Y.V2, B.1.351 

(Beta), Р.1 (Gamma) и В.1.617.2 (Delta) в базе GISAID дана в Приложении 1 

таблица 1. 

 

Вариант VOC 202012/01 (линия B.1.1.7), Alpha 
Относительно 3 сентября в базе данных GISAID представлено еще 4 137 

новых геномов вируса SARS-COV-2, относящихся к варианту VOC 

202012/01 (Alpha) (за предыдушую неделю 17 547 геномов). Итого 1 091 947 

геномов вируса варианта B.1.1.7 (Alpha). 

В базе данных GISAID зафиксировано 169 стран и территорий, в которых 

циркулируют геномы варианта Alpha: Азербайджан, Албания, Алжир, Ан-

гилья, Андорра, Ангола, Антигуа и Барбуда, Австралия, Австрия, Аргентина, 

Армения, Аруба, Бага́мские Острова́, Бангладеш, Бахрейн, Барбадос, Белиз, 

Бельгия, Беларусь, Бенин, Бонэйр, Бермуды, Босния и Герцеговина, Брази-

лия, Британские Виргинские острова, Буркина-Фасо, Болгария, Бурунди, Ве-

ликобритания, Венесуэла, Венгрия, Вьетнам, Габон, Гаити, Гана, Гамбия, 

Гватемала, Гваделупа, Гвине́я-Биса́у, Германия, Гибралтар, Гондурас, Грена-

да, Греция, Грузия, Гуам, Дания, Джибути, ДРК, Доминика, Доминиканская 



республика, Египет, Замбия, Израиль, Индия, Индонезия, Иордания, Ирак, 

Иран, Исландия, Испания, Италия, Ирландия, Ка́бо-Ве́рде, Казахстан, Кана-

да, Камбоджа, Камерун, Каймановые острова, Канарские острова, Катар, Ке-

ния, Кипр, Китай, Колумбия, Косово, Кот-д’Ивуар, Кюрасао, Коста-Рика, 

Кувейт, Латвия, Ливан, Литва, Лихтенштейн, Люксембург, Майотта, Мальта, 

Мальдивы, Малайзия, Малави, Мартиника, Мексика, Молдавия, Маври́кий, 

Марокко, Монако, Монтсерра́т, Мьянма, Мозамбик, Нигер, Нигерия, Нидер-

ланды, Новая Зеландия, Намибия, Норвегия, Непал, ОАЭ, Оман, Палестина, 

Пакистан, Перу, Польша, Португалия, Парагвай, Республика Гвинея, 

Респу́блика Конго, Реюньон, Россия, Румыния, Руанда, Сальвадо́р, Северная 

Македония, Саудовская Аравия, Сенегал, Сент-Люсия, Сербия, Сингапур, 

Синт-Мартен, Содружество Северных Марианских Островов, Сомали, Сло-

вакия, Словения, Суринам, США, Таиланд, Тайвань, Теркс и Кайкос, Того, 

Тринидад и Тобаго, Тунис, Турция, Узбекистан, Украина, Уганда, Уоллис и 

Футуна, Филиппины, Финляндия, Фарерские острова, Франция, Французская 

Гвиана, Хорватия, Чад, Черногория, Чехия, Чили, Центральноафриканская 

Республика, Швеция, Швейцария, Шри-Ланка, Эстония, Эквадор, Экватори-

альная Гвинея, Эфиопия, ЮАР, Южная Корея, Южный Судан, Ямайка, Япо-

ния.  

На анализируемой неделе в большинстве стран мира наблюдается 

уменьшение и стабилизация доли выделенных вариантов вируса B.1.1.7 

(Alpha), геномы которых депонированы в базе GISAID. На 10 сентября 2021 

года динамика доли депонированных в базу GISAID геномов вируса вариан-

тов 202012/01 (Alpha) дает следующую картину по странам:  

 

Уменьшение доли депонированных геновариантов Alpha отмечено в странах: 

Бельгия – от 0,4 до 0,1 %; 

Бразилия – от 1,3 до 0,2 %; 

Дания – от 0,2 до 0,1 %; 

Италия – от 0,4 до 0,1 %; 

Камбоджа – от 61,9 до 36,5 %; 

Канада – от 1,5 до 0 %; 

Коста-Рика – от 3,6 до 2,3 %; 

Мексика – от 0,1 до 0 %; 

Норвегия – от 0,9 до 0 %; 

Польша – от 0,5 до 0 %; 

Словения – от 0,2 до 0,1 %;  

США – от 0,2 до 0,1 %; 

Таиланд – от 6,9 до 5,5 %; 

Турция – от 3,0 до 1,0 %; 

Швеция – от 0,2 до 0,06 %; 

Швейцария – от 0,3 до 0,1 %; 

Шри-Ланка – от 4,2 до 2,5 %; 

Эквадор – от 2,1 до 0 %; 

Япония – от 6,5до 4,4 % 



Увеличение отмечено в Индии – от 0 до 0,9 %; 

 

Стабилизация отмечена в странах:  

Великобритания – на уровне 0,5 %; 

Германия – на уровне 0,3 %; 

Испания – на уровне 0,2 %; 

Ирландия – на уровне 0,2 %; 

Нидерланды – на уровне 0,4 %; 

Синт-Мартен – на уровне 7,5 %; 

Хорватия – на уровне 0,9 %; 

Франция – на уровне 0,8 %; 

За последние 4 недели в абсолютных значениях наибольшее число гено-

мов варианта 202012/01 (Alpha) депонировали Великобритания (436) и Тур-

ция (356). 

 

Вариант 501Y.V2, ген S (линия B.1.351+B.1.351.2+B.1.351.3), Beta. 

 

На 10 сентября в базе данных депонировано 35 616 геномов, относящихся 

к линии B.1.351. За прошедшую неделю депонировано ещё 248 геновариан-

тов Beta (за предыдущую неделю 569 геномов). 

Всего по базе данных GISAID депонированы геномы варианта Beta из 111 

стран и территорий: Австралия, Австрия, Аруба, Ангола, Андорра, Аргенти-

на, Бангладеш, Бахрейн, Ботсвана, Болгария, Бельгия, Бразилия, Бруней, Бу-

рунди, Великобритания, Гана, Гваделупа, Гватемала, Гвине́я-Биса́у, Герма-

ния, Габон, Греция, Грузия, Гуам, Дания, ДРК, Джибутти, Замбия, Зимбабве, 

Израиль, Иордания, Италия, Испания, Ирландия, Иран, Ирак, Индия, Индо-

незия, Исландия, Канада, Камерун, Каймановы острова, Кот-д’Ивуар, Кения, 

Коморы, Коста-Рика, Китай, Кувейт, Катар, Латвия, Лесото, Литва, Люксем-

бург, Мадагаскар, Малави, Малайзия, Мальта, Мартини́ка, Мозамбик, Майо-

тта, Маврикий, Мексика, Монако, Марокко, Намибия, Нидерланды, Норве-

гия, Новая Зеландия, ОАЭ, Оман, Пакистан, Панама, Португалия, Польша, 

Россия, Руанда, Румыния, Реюньон, Саудовская Аравия, Северная Македо-

ния, Сингапур, Синт-Мартен, Сомали, Суринам, Словакия, Словения, США, 

Тайвань, Тайланд, Тунис, Турция, Того, Уганда, Филиппины, Финляндия, 

Франция, Французская Гвиана, Хорватия, ЦАР, Чили, Чехия, Швеция, 

Швейцария, Шри-Ланка, Экваториальная Гвинея, Эсватини, Эстония, Южная 

Корея, ЮАР, Южный Судан, Япония. 

 

За последние 4 недели в абсолютных значениях наибольшее число гено-

мов варианта 501Y.V2 (линия B.1.351) депонировала Великобритания (12). 

На текущей неделе по странам наблюдается стабилизация доли депониро-

ванных геновариантов Beta.  

 

Уменьшение доли отмечена в Южной Африке – от 0,2 до 0 %; 

 



Стабилизация отмечена в странах:  

Великобритания – на уровне 0,01%; 

Испания – на уровне 0,05%; 

 

С начала пандемии наибольшее число геновариантов Beta в базе данных 

GISAID депонировали Франция (8,9% от всех депонированных вариантов 

Beta), США (6,9%), Швеция (6,9%) и Германия (6,2%) 

 

Вариант Р.1 (линия B.1.1.28), Gamma. 

С 1 ноября 2020 года в базе GISAID представлено 84 348 геномов SARS-

CoV-2 варианта Р.1 Gamma. За последнюю неделю в базу данных было депо-

нировано еще 2 198 геномов данного варианта вируса (на предыдущей неде-

ле 2 021). 

В базе данных GISAID на 10 сентября циркуляция геноварианта Gamma 

зафиксирована в 78 странах и территориях: Ангола, Аргентина, Аруба, Ав-

стралия, Австрия, Антигуа и Барбуда, Бангладеш, Бахрейн, Барбадос, Бонейр, 

Бразилия, Бельгия, Боливия, Босния и Герцеговина, Великобритания, Вене-

суэла, Гаити, Германия, Гвиана, Гуам, Греция, Гватема́ла, Дания, Домини-

канская Республика, Израиль, Италия, Ирландия, Испания, Иордания, Индия, 

Канада, Каймановы острова, Колумбия, Коста-Рика, Китай, Кюрасао, Литва, 

Литва, Люксембург, Мальта, Мексика, Монтсеррат, Нидерланды, Норвегия, 

Новая Зеландия, Парагвай, Перу, Португалия, Польша, Пакистан, Республика 

Конго, Румыния, Сальвадор, Словения, Сингапур, Синт-Ма́ртен, Суринам, 

США, Тайвань, Таиланд, Тринидад и Тобаго, Турция, Уругвай, Фарерские 

острова, Филиппины, Финляндия, Франция, Французская Гвиана, Чили, Че-

хия, Черногория, Хорватия, Швейцария, Швеция, Эквадор, ЮАР, Южная 

Корея, Япония.  

За последние 4 недели в абсолютных значениях наибольшее число гено-

мов варианта Gamma депонировали страны Американского региона - Брази-

лия (289) и США (71). 

Информация по числу депонированных геномов варианта Gamma обно-

вилась из следующих стран. 

Уменьшение доли отмечено в следующих странах: 

Бразилия – от 50,6 до 22,8 %; 

Италия – от 0,1 до 0,03 %; 

Канада – от 2,6 до 0 %; 

Коста-Рика – от 10,7 до 9,3 %; 

Литва – от 0,1 до 0 %; 

Мексика – от 1,1 до 0,8 %; 

Турция – от 0,06 до 0 %; 

Чили – от 23,8 до 17,4 % 

Французская Гвиана – от 21,8 до 18,3 %; 

Эквадор – от 7,3 до 0 % 



Стабилизация отмечена в странах: 

Бельгия – на уровне 0,07 %; 

Великобритания – на уровне 0,004 %; 

Германия – на уровне 0,02 %; 

Индия – на уровне 0,9 %; 

Испания – на уровне 0,1 %; 

Ирландия – на уровне 0,1%; 

Нидерланды – на уровне 0,04 %; 

США – на уровне 0,1 %; 

Швеция– на уровне 0,02 %; 

Швейцария – на уровне 0,03 %; 

 

Согласно представленным данным в большинстве стран на анализируе-

мой неделе наблюдается как уменьшение, так и стабилизация доли вариантов 

Gamma, депонированных в базу данных GISAID. 

 

Вариант Delta (В.1.617.2) 
С декабря 2020 года в базе данных GISAID представлено 1 020 821 ге-

ном вируса SARS-CoV-2 варианта Delta. За последнюю неделю в базу дан-

ных было депонировано ещё 133 699 геномов данного варианта вируса (за 

предыдущую неделю 174 795). За прошедшую неделю в базу данных были 

депонированы геномы варианта Delta В.1.617.2 из 4 новых стран. 

На сегодняшний день в базе данных GISAID зафиксировано депониро-

вание варианта Delta из 144 стран и территорий: Австралия, Австрия, Ан-

гилья, Ангола, Андорра, Антигуа и Барбуда, Аргентина, Армения, Аруба, 

Албания, Алжир, Азербайджан, Бангладеш, Барбадос, Бахрейн, Бельгия, Бол-

гария, Бонайре, Босния и Герцеговина, Ботсвана, Бразилия, Бруней, Бурун-

дия, Великобритания, Венесуэла, Виргинские Острова, Вьетнам, Габон, Гана, 

Гамбия, Гваделупа, Гватемала, Германия, Гибралтар, Греция, Гренада,  Гру-

зия, Гуам, Дания, ДРК, Доминиканская Республика, Египет, Замбия, Зимбаб-

ве, Израиль, Индия, Индонезия, Иордания, Иран, Ирак, Ирландия, Исландия, 

Испания, Италия, Камбоджа, Канада, Катар, Кайма́новы Острова́, Китай, 

Кипр, Кения, Колумбия, Косово, Коста-Рика, Кувейт, Кюрасао, Латвия, Ли-

берия, Литва, Ливан, Лихтенштейн, Люксембург, Маврикий, Майотта, Ма-

лайзия, Мальдивы, Малави, Мальта, Марокко, Мартиника, Мексика,  Молдо-

ва, Мозамбик, Мьянма, Монако, Намибия, Непал, Нигерия, Нидерланды, Но-

вая Зеландия, Норвегия, Оман, ОАЭ, Пакистан, Папуа — Новая Гвинея, Пе-

ру, Польша, Португалия, Парагвай, Реюньон, Россия, Румыния, Руанда, Рес-

публика Конго, Сенегал, Сингапур, Синт-Мартен, Северная Македония, Се-

верные Марианские острова, Сент-Люсия, Сент-Винсент и Гренадины, Сер-

бия, Словакия, Словения, США, Суринам, Таиланд, Тайвань, Теркс и Кайкос, 

Того, Тринидад и Тобаго, Тунис, Турция,  Украина, Уганда, Узбекистан, Фи-

липпины, Финляндия, Франция, Французская Гвиана, Хорватия, ЦАР, Чеш-

ская Республика, Черногория, Чили, Швейцария, Швеция, Шри-Ланка, Эква-

дор, Эстония, Южная Корея, ЮАР, Южный Судан, Япония. 



За последние 4 недели в абсолютных значениях наибольшее число ге-

номов варианта Delta депонировали Великобритания (84 552), США (38 153), 

Турция (26 789), Дания (15 201) и Германия (10 221).  

В большинстве стран на анализируемой неделе наблюдается как 

уменьшение, так и увеличение доли вариантов вируса Delta, геномы которых 

депонированы в базе GISAID, к общему количеству выделенных штаммов.  

 

На 10 сентября 2021 года информация по числу депонированных гено-

мов варианта Delta обновилась из следующих стран: 

 

Уменьшение доли отмечено в следующих странах: 

Аргентина – от 10,0 до 9,5 %; 

Армения – от 50,0 до 0 %; 

Аруба – от 73,2 до 0 %; 

Бангладеш – от 100,0 до 66,7 %; 

Бельгия – от 83,5 до 74,5 %; 

Бонэйр – 92,3 до 0 %; 

Ботсвана – от 100,0 до 86,3 %; 

Болгария – от 14,3 до 0 %; 

Индия – от 93,3 до 50,0 %; 

Ирландия – от 71,2 до 37,9 %; 

Израиль – от 80,0 до 0 %; 

Италия – от 88,6 до 67,2 %; 

Испания – от 81,4 до 52,1 %; 

Коста-Рика – от 37,6 до 32,5 %; 

Кюрасао – от 61,5 до 0 %; 

Литва – от 80,0 до 56,8 %; 

Малави  – от 38,4 до 0 %; 

Малайзия – 92,5 до 68,1 %; 

Нидерланды – от 81,7 до 71,8 %; 

Норвегия – от 81,9 до 75,4 %; 

Польша – от 82,8 до 71,4 %; 

Португалия – от 91,7 до 88,0 %; 

Румыния – от 75,2 до 12,0 %; 

Словакия –от 77,1 до 41,5 %; 

Словения – от 90,9 до 77,5 %; 

Франция – от 49,7 до 19,7 %; 

Хорватия – от 70,9 до 24,0 %; 

Чехия – от 76,5 до 57,8 %; 

Швейцария – от 84,9 до 78,2 %; 

Южная Африка – от 72,6 до 38,2 %; 

Япония – от 79,9 до 79,9 %; 

 

 

 



Увеличение доли отмечено в следующих странах: 

Австрия – от 2,4 до 5,5 %; 

Бразилия – от 28,3 до 38,0 %; 

Великобритания – от 87,3 до 90,7 %; 

Индонезия – от 54,5 до 71,1 %; 

Камбоджа – от 31,6 до 32,4 %; 

Канада – от 54,6 до 77,3 %; 

Китай - от 85,7 до 91,9 %; 

Кения – от 0 до 52,9 %; 

Мальдивы – от 0 до 71,8 %; 

Мексика – от 68,0 до 80,1 %; 

Пакистан – от 82,9 до 91,2 %; 

Сенегал – от 0 до 50,0 %; 

Сингапур – от 91,8 до 92,4 %; 

Синт-Мартен – от 78,4 до 91,9 %; 

Тайвань – от 0 до 100,0 %; 

Турция – от 68,9 до 80,1 %  

Финляндия – от 21,9 до 100,0 %; 

Чили – от 0,9 до 1,6 %; 

Шри-Ланка – от 68,1 до 96,4 %; 

Эквадор – от 14,6 до 25,5 %; 

Южная Корея – от 16,5 до 79,9 % 

 

Стабилизация доли отмечена в следующих странах: 

Австралия – на уровне 87,3 %; 

Гибралтар – на уровне 78,9 %; 

Дания – на уровне 90,1 %; 

Германия – на уровне 85,6 %; 

Новая Зеландия – на уровне 99,3 %; 

США – на уровне 68,9 %; 

Таиланд – на уровне 72,0 %; 

Французская Гвиана – на уровне 58,3 %; 

Швеция – на уровне 80,4 %. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



Варианты вируса SARS-CoV-2 вызывающие интерес (VOI)  

В мире получили распространение другие варианты вируса SARS-

COV-2, имеющие характерные мутации: вариант Eta (В.1.525), Iota 

GH/253G.V1 (B.1.526), Kappa G/452R.V3 (B.1.617.1), Lambda GR/452Q.V1 

(C.37), Mu GH (B.1.621+B.1.621.1). 
Информация по данным о депонированных геномах вируса VOI SARS-

COV-2: Eta (В.1.525), Iota (B.1.526), Kappa (B.1.617.1), Lambda (C.37), Mu 

(B.1.621+B.1.621.1) приведена в Приложении 1 таблице 2. 

 

Вариант VOI Eta G/484K.V3 (В.1.525) 
 

С декабря 2020 года в базе данных GISAID представлено 8168 геномов 

вируса SARS-CoV-2 варианта Eta (В.1.525). За последнюю неделю в базу 

данных было депонировано еще 103 генома данного варианта вируса (на 

предыдущей неделе 119). За последние четыре недели геновариант Eta депо-

нирован Великобританией, Канадой и США. 

На 10 сентября 2021 года в базе данных GISAID зафиксировано депо-

ни-рование варианта Eta из 77 стран и территорий: Австралия, Австрия, Ан-

гола, Аргентина, Бангладеш, Беларусь, Бельгия, Бенин, Бразилия, Велико-

британия, Габон, Гамбия, Гана, Гваделупа, Гвинея, Германия, Греция, Дания, 

Джибутти, ДРК, Израиль,  Индия, Индонезия, Иордания, Исландия, Ирлан-

дия, Испания, Италия, Канада, Катар, Камерун, Кения, Коста-Рика, Кот-

д'Ивуар, Кувейт, Латвия, Ливия, Люксембург, Литва, Майотта, Малайзия, 

Мали, Мальта, Марокко, Молдова, Нигер, Нигерия, Нидерланды, Норвегия, 

Пакистан, Польша, Португалия, Реюньон, Россия, Руанда, Сингапур, Сене-

гал, Словения, США, Таиланд, Того, Тунис, Турция, Уганда, Финляндия, 

Филиппины, Франция, Чехия, ЦАР, Швеция, Швейцария, Шри-Ланка, Эсто-

ния, Южная Корея, ЮАР, Южный Судан, Япония. 

В странах мира наблюдается стабилизация доли вариантов вируса Eta, 

геномы которых депонированы в базе GISAID, к общему количеству депони-

рованных на неделе штаммов 

 

Вариант VOI Iota GH/253G.V1 (B.1.526) 

 

По состоянию на 10 сентября 2021 года в базе данных GISAID пред-

ставлено 39 604 генома варианта Iota (B.1.526). За последнюю неделю в базу 

данных было депонировано еще 10 597 геномов данного варианта вируса (за 

предыдущую неделю 1 397). 

За прошедшую неделю в базу данных были депонированы геномы ва-

рианта Iota GH/253G.V1 (B.1.526) из 4 новых стран. 

В итоге в базе данных GISAID зафиксировано депонирование варианта 

Iota (B.1.526) из 46 стран и территорий: Аргентина, Аруба, Австралия, Ав-

стрия, Антигуа и Барбуда, Ангилья, Багамы, Бельгия, Британские Виргинские 

острова, Великобритания, Гана, Германия, Грузия, Гватемала, Гренада, Да-

ния, Доминиканская Республика, Индия, Ирландия, Италия, Израиль, Испа-



ния, Канада, Китай, Колумбия, Коста-Рика, Литва, Мексика, Нидерланды, 

Новая Зеландия, Португалия, Румыния, Сен-Мартен, Словения, Сингапур, 

США, Теркс и Кайкос, Чили, Швеция, Швейцария, Хорватия, Эквадор, 

Франция, Южная Корея, Ямайка, Япония. 

 

Вариант VOI Kappa G/452R.V3 (B.1.617.1) 

 

По состоянию на 10 сентября 2021 года в базе данных GISAID пред-

ставлено 6463 геномов варианта Kappa (B.1.617.1). За последнюю неделю в 

базу данных было депонировано еще 8 геномов данного варианта вируса (за 

предыдущую неделю 67). В абсолютных значениях наибольшее число гено-

мов данного варианта за все время пандемии депонировала Индия (68,6% от 

всех геновариантов Kappa, представленных в базе GISAID). 

За последние четыре недели геновариант Kappa депонирован Велико-

британией и США. 

В итоге в базе данных GISAID зафиксировано депонирование варианта 

Kappa (B.1.617.1) из 54 стран и территорий: Ангола, Австралия, Австрия, 

Бахрейн, Бельгия, Бразилия, Великобритания, Германия, Гана, Греция, Гва-

делупа, Дания, Замбия, Канада, Каймановы острова, Катар, Кения, Китай, 

Кюрасао, Израиль, Индия, Индонезия, Ирландия, Италия, Иордания, Испа-

ния, Люксембург, Марокко, Малайзия, Мексика, Мьянма, Непал, Нидерлан-

ды, Нигерия, Новая Зеландия, Португалия, Россия, Румыния, Саудовская 

Аравия, Сингапур, Синт-Мартен, Словакия, Словения, США, Таиланд, Фин-

ляндия, Франция, Чехия, Швеция, Швейцария, Уганда, ЮАР, Южная Корея, 

Япония. 

 

Вариант VOI Lambda GR/452Q.V1 (C.37) 

 

По состоянию на 10 сентября 2021 года в базе данных GISAID пред-

ставлено 5 926 геномов варианта Lambda (C.37). За последнюю неделю в ба-

зу данных было депонировано еще 607 геномов данного варианта вируса (за 

предыдущую неделю 268). В абсолютных значениях наибольшее число гено-

варианта Lambda депонировали за последние 4 недели Чили (34).  

На 10 сентября 2021 года в базе данных GISAID зафиксировано депо-

нирование варианта Lambda (C.37) из 39 стран и территорий: Ангола, Аруба, 

Аргентина, Австралия, Бельгия, Боливия, Бразилия, Великобритания, Вене-

суэла, Гватемала, Германия, Дания, Доминиканская Республика, Индия, Ир-

ландия, Италия, Израиль, Испания, Канада, Колумбия, Коста-Рика, Мексика, 

Майотта, Нидерланды, Норвегия, Перу, Польша, Португалия, Сальвадор, 

Сент-Китс и Невис, США, Уругвай, Франция, Швейцария, Швеция, Чили, 

Эквадор, ЮАР, Япония. 

 

 

 

 



Вариант VOI Mu GH (B.1.621+B.1.621.1) 

 

30 августа 2021 года линия B. 1.621 была классифицирована как вариант 

вызывающий интерес (VOI), который получил обозначение Mu. 

(B.1.621+B.1.621.1) По состоянию на 10 сентября 2021 года в базе данных 

GISAID представлено 5 633 генома варианта Mu, за последнюю неделю де-

понировано еще 510 геномов данного варианта вируса.  

За прошедшую неделю в базу данных были депонированы геномы вари-

анта Mu из 5 новых стран. В итоге в базе данных GISAID зафиксировано де-

понирование варианта Mu из 47 стран:  Аруба, Австрия, Барбадос, Бельгия, 

Бонайр, Бразилия, Британские Виргинские острова, Великобритания, Венесу-

эла, Германия, Гватемала, Гибралтар, Дания, Доминиканская Республика, 

Израиль, Ирландия, Испания, Италия, Канада, Каймановы острова, Китай, 

Колумбия, Коста-Рика, Кюрасао, Лихтенштейн, Люксембург, Мальта, Мек-

сика, Нидерланды, Перу, Польша, Португалия, Республика Гаити, Румыния, 

Синт Мартен, Словакия, США, Турция, Теркс и Кайкос, Финляндия, Фран-

ция, Швеция, Швейцария, Чили, Эквадор, Южная Корея,  Япония.  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



ВОЗ, эпидемиологическое обновление от 7 сентября  

Особое внимание: обновленная информация о вариантах SARS-

CoV-2, представляющих интерес, и вариантах, вызывающих озабочен-

ность  
 

Географическое распространение  

По мере усиления деятельности по надзору для выявления вариантов 

SARS-CoV-2 на национальном и субнациональном уровнях, в том числе за 

счет расширения возможностей геномного секвенирования, количество стран 

/ территорий / регионов (далее стран), сообщающих о VOC, продолжает рас-

ти (Рисунок 4). Тем не менее, это распространение следует интерпретировать 

с должным учетом ограничений эпиднадзора, включая различия в возможно-

стях секвенирования и стратегиях отбора проб между странами. 

Рисунок 4. Страны, территории и регионы, сообщающие о вариантах 

Альфа, Бета, Гамма и Дельта, по состоянию на 7 сентября 2021 г. 

 

 

Фенотипические характеристики  

 

Имеющиеся данные о фенотипических свойствах VOC обобщены в таб-

лице 3, а также в предыдущих выпусках еженедельных эпидемиологических 

обновлений по COVID-19. После последнего подробного обновления от 24 

августа были опубликованы новые данные о фенотипических характеристи-

ках VOC.  

В таблице 3 представлено влияние вариантов на эффективность / дей-

ственность вакцины, специфичную для продукта, и дана количественная 

оценка снижения VE в отношении вариантов по сравнению с VE в отноше-

нии не-VOC. Следует отметить, что уменьшение VE не обязательно означает 



потерю защиты, на что указывает абсолютная оценка VE. Например, сниже-

ние на 10 процентных пунктов VE против симптоматического заболевания 

для мРНК-вакцин по-прежнему будет означать высокую эффективность вак-

цины ~ 85%. Кроме того, вакцины показали более высокую VE против тяже-

лых заболеваний; таким образом, небольшое снижение VE против тяжелого 

заболевания, вызванного VOC, может по-прежнему означать существенную 

защиту, как в случае с AstraZeneca-Vaxzevria. 

 

Таблица 3. Сводные данные (обобщенные результаты) о фенотипиче-

ских изменениях у VOC 

Обозначение 

ВОЗ 

Альфа Бета Гамма Дельта 

Трансмис-

сивность 

Повышенная 

трансмиссивность  

Повышен-

ная транс-

миссив-

ность 

Повышен-

ная транс-

миссивность 

Повышенная 

трансмиссив-

ность и частота 

вторичных слу-

чаев заражения  

Тяжесть за-

болевания 

Повышенный риск 

госпитализации, 

возможный повы-

шенный риск тя-

желого течения и 

летальности  

Не под-

тверждено, 

возможен 

повышен-

ный риск 

внутри-

больничной 

смертности  

Не под-

тверждено, 

возможен 

повышен-

ный риск 

госпитали-

зации 

Повышенный 

риск госпитали-

зации  

Риск реин-

фекции 

Сохраняется 

нейтрализующая 

активность, риск 

повторного зара-

жения остается 

аналогичным  

Сообщается 

о снижении 

нейтрали-

зующей ак-

тивности; Т-

клеточный 

ответ на ви-

рус D614G, 

остается 

эффектив-

ным 

Сообщается 

об умерен-

ном сниже-

нии нейтра-

лизующей 

активности  

Сообщается о 

снижении 

нейтрализую-

щей активности  

Влияние на 

диагностику 

Ограниченное воз-

действие - несосто-

ятельность мишени 

гена S (SGTF); не 

влияет на общий 

результат ОТ-ПЦР 

с множеством ми-

шеней. Не наблю-

дается влияния на 

RDTs на АГ  

Влияния на 

ОТ-ПЦР 

или RDTs 

на АГ не 

наблюда-

лось 

На сего-

дняшний 

день нет со-

общений 

На сегодняшний 

день нет сооб-

щений 

 



 

После обновления от 24 августа были опубликованы три исследования, в 

которых оценивалась эффективность вакцины против вызывающих озабо-

ченность вариантов SARS-CoV-2. В ретроспективном когортном исследова-

нии (препринт) из Соединенных Штатов Америки оценивалась эффектив-

ность вакцины Pfizer BioNTech-Comirnaty против зарегистрированной ин-

фекции и госпитализации из-за варианта Дельта через семь или более дней 

после получения второй дозы среди лиц старше 12 лет в крупном учрежде-

нии здравоохранения. Эффективность вакцины (VE) против Дельта-

инфекции была ниже, чем VE против инфекции из-за не- Дельта вариантов 

[75%, (95% ДИ: 71-78%) по сравнению с 91% (95% ДИ: 88-92%)]. Снижение 

VE для Дельта-инфекции, вероятно, объясняется множеством факторов, 

включая, но не ограничиваясь этим, затрудняющий интерпретацию эффект 

ослабления VE и присущие дельта-варианту свойства, которые влияют на 

ускользание от иммунной системы. Учитывая, что вариант Дельта стал до-

минирующим в июне, большинство случаев заражения Дельта, включенных в 

это исследование, вероятно, произошло через более длительные интервалы 

времени после вакцинации по сравнению с инфекциями, не связанными с 

Дельта. При стратификации по времени с момента вакцинации VE против 

инфекции, вызванной Дельта, была высокой (93%) через месяц после полной 

вакцинации, но упала до 53% через четыре или более месяцев после полной 

вакцинации. Хотя снижение VE также наблюдалось для вариантов, отличных 

от Дельта, по мере увеличения времени после полной вакцинации, это сни-

жение было менее выраженным (97% через один месяц против 67% через че-

тыре месяца после вакцинации), что, хотя и не отличается статистически зна-

чимо от результатов для Дельта, можно предположить, что уменьшение мо-

жет быть более выраженным для Дельта, чем для других вариантов. VE про-

тив госпитализации, связанной с Дельта, оставалась высокой – на уровне 90% 

(95% CI: 89-92%) и была сопоставима с VE против госпитализации из-за не-

Дельта вариантов 95% (95% CI: 90-98%). 

Во втором ретроспективном когортном исследовании (препринт) более 9 

миллионов человек в возрасте ≥ 16 лет в Израиле оценивалась эффективность 

Pfizer BioNTech-Comirnaty в предотвращении инфекции и тяжелых заболева-

ний в течение июля, когда преобладающим вариантом был дельта. Исследо-

вали VE среди лиц, вакцинированных позже, по сравнению с теми, кто был 

вакцинирован ранее. Для людей, полностью вакцинированных за два месяца 

до этого, VE против инфекции варьировала от 73% до 80% по возрастным 

группам, тогда как VE для лиц, вакцинированных за шесть месяцев до этого, 

варьировала в диапазоне 50-58% по возрастным группам. Для всех возраст-

ных групп VE против заражения снижается с увеличением возраста на мо-

мент вакцинации. Однако, в соответствии с вышеупомянутым исследованием 

в Соединенных Штатах Америки, исследователи обнаружили, что VE против 

тяжелого заболевания оставалась высокой у лиц 40 лет и старше, вакциниро-

ванных за шесть месяцев до этого. (VE 94% для лиц 40-59 лет и 86% для лиц 

≥ 60 лет). Следует отметить, что это исследование не сравнивало VE для 



Дельта с другими вариантами, поэтому относительная VE для вариантов не 

была представлена. 

В третьем исследовании (препринт) использовался дизайн с отрица-

тельным результатом теста для оценки эффективности Pfizer BioNTech-

Comirnaty против заражения и тяжелых заболеваний, вызванных альфа-, бе-

та- и дельта-вариантами, отдельно среди лиц старше 16 лет в Катаре. VE про-

тив инфекции, вызванной альфа, бета и дельта, через пять-девять недель по-

сле второй дозы составила 82,2% (95% ДИ: 72,1-89,0%), 52,7% (95% ДИ: 

40,3-62,7%) и 72,0% (95% ДИ: 60,5-80,5%) соответственно. VE против зара-

жения продемонстрировала общую тенденцию к снижению через пять-девять 

недель после второй дозы для всех вариантов до ≥ 25 недель после второй 

дозы, с 0% VE для вариантов Альфа и Дельта после 20 недель. VE против 

инфекции, вызванной каждым из вариантов, была ниже, чем в других иссле-

дованиях, хотя исследование в Катаре отличалось тем, что большинство слу-

чаев инфекции протекали бессимптомно. Эффективность против тяжелого, 

критического и смертельного заболевания через пять-девять недель после 

второй дозы была высокой для всех вариантов: 100,0% (95% ДИ: 0,0-100%), 

94,6% (95% ДИ: 63,5-99,9%) и 100%. % (95% ДИ: 74,3–100%) для вариантов 

Альфа, Бета и Дельта соответственно. VE против госпитализации и в более 

поздние моменты времени после вакцинации оставалась высокой, но невоз-

можно интерпретировать убывающую VE против тяжелого заболевания, по-

тому что было очень небольшое количество субъектов и широкие довери-

тельные интервалы для этих более поздних временных точек.  

В дополнение к вышеупомянутым исследованиям, два недавних иссле-

дования в Израиле оценивали краткосрочную относительную эффективность 

третьей дозы Pfizer BioNTech-Comirnaty в предотвращении инфекции и тя-

желых заболеваний по сравнению с теми, кто получил две дозы вакцины в 

течение последнего месяца, когда Дельта был доминирующим циркулирую-

щим штаммом. Одно исследование показало, что третья доза вакцины снижа-

ет относительный риск инфекции и тяжелого заболевания через ≥ 12 или бо-

лее дней после вакцинации в 11,4 и 15,5 раз, соответственно, по сравнению с 

людьми, получившими две дозы вакцины. Во втором исследовании было по-

казано, что 79% (95% ДИ: 72-84%) заражений через 14-20 дней после вакци-

нации были предотвращены с помощью третьей дозы вакцины по сравнению 

с людьми, получившими две дозы. Следует отметить, что ни одно из этих ис-

следований не показало абсолютной VE по сравнению с невакцинированной 

группой, как это было сделано в ранее упомянутых исследованиях среди 

полностью вакцинированных лиц.  

Подобно исследованиям, включенным в обновление от 24 августа, эти 

исследования предоставляют дополнительные доказательства сохранения 

высокой VE Pfizer BioNTech-Comirnaty против тяжелого течения COVID-19, 

вызванной вариантом Дельта. Имеются некоторые доказательства из много-

численных исследований, что VE против инфекции SARS-CoV-2 и легкого 

заболевания может быть снижена в случаях, вызванных Дельта. Однако 

сложно отделить эффект Дельта от эффекта потенциального ослабления им-



мунитета, поскольку циркуляция Дельта в большинстве стран стала домини-

рующей через несколько месяцев после введения вакцины. Кроме того, диф-

ференцированный риск профилей воздействия между вакцинированными и 

невакцинированными популяциями, а также ранняя и поздняя вакцинация, 

повышение уровня естественного иммунитета у невакцинированной популя-

ции с течением времени или другие потенциальные привходящие факторы 

усложняют интерпретацию оценок VE с течением времени. Кроме того, ис-

следование из Катара предоставляет дополнительные доказательства сниже-

ния эффективности Pfizer BioNTech-Comirnaty против инфекции, вызванной 

бета, как показано предыдущими исследованиями. Для дальнейшего под-

тверждения этих первоначальных результатов необходимы дополнительные 

исследования, проводимые в течение более длительных периодов времени и 

в различных условиях. 

 

Сводные данные об эффективности вакцин против вызывающих озабо-

ченность вариантов SARS-CoV-2 представлены в таблице 4.  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



Таблица 4. Сводные данные об эффективности вакцин против вызывающих озабоченность вариантов SARS-CoV-2 
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Альфа 
Сводные данные об эффективности вакцин                            Защита сохраняется против всех исходов 

Тяжелое заболева-

ние 
- ↓ - - - - ↔ ↔ - ↔ - - 

Симптоматическое 

заболевание 
- ↔ до ↓ - - - - ↔ ↔ ↓ ↔ - - 

Заражение - ↔ до ↓     ↔ -  ↔ - - 

Нейтрализация ↔ ↓ ↔ ↔ ↔ ↔ ↔ до↓ ↓ ↔ ↔ до ↓ ↔ ↔ до ↓ 

Бета  
Сводные данные об эффективности вакцин   Сохранена защита от тяжелого заболевания; снижена – от симптоматического заболе-

вания; данные ограничены 

Тяжелое заболева-

ние 
- - - - - ↔ - - - ↔ - - 

Симптоматическое 

заболевание 
- ↓↓↓ - - - ↔ - - ↓↓↓ ↔ - - 

Заражение - - - - - - ↔  - - ↔ до ↓ - - 

Нейтрализация ↔ до ↓ ↔ до↓↓ ↔ до ↓ ↓ ↓до↓↓ ↓ до↓↓ ↓ до↓↓ ↓↓↓ ↓↓↓ ↔ до ↓↓ ↓ ↔ до ↓↓ 



Гамма 
Сводные данные об эффективности вакцин                Влияние неясно, данные очень ограничены 

Тяжелое заболева-

ние 
- - - - - - - - - - - - 

Симптоматическое 

заболевание 

- - - - - - - - - - - - 

Заражение - - - - - - - - - - - ↔ 

Нейтрализация ↔ ↓ - - ↓ ↓ ↓ - - ↔ до ↓ - ↔ до ↓ 

Дельта 

Сводные данные об эффективности вакцин    Сохранена защита от тяжелого заболевания; возможно, снижена от симптоматическо-

го заболевания; данные ограничены 

Тяжелое заболева-

ние 

- ↔ - - - - ↔ - - ↔ - - 

Симптоматическое 

заболевание 

- ↓↓ - ↓ - - - - - ↔ до ↓ - - 

Заражение - ↓ - - - - - - - ↓ - - 

Нейтрализация ↔ до ↓  ↓до↓↓ - ↓до ↓ - ↓ ↓ ↓↓ - ↓до↓↓0 ↓ ↓до↓↓↓ 

 

 

VE относится к эффективности вакцины и эпидемиологической эффективности вакцины.  

Сводные данные по VE: обозначают общие выводы, но только для вакцин, оцениваемых в отношении конкретного 

варианта. Стрелки обобщают величину снижения VE или нейтрализации: «↔» <10% снижения VE, или VE> 90% без 

компаратора, или что имело место <2-кратное снижение нейтрализации; «↓» Снижение VE от 10 до <20% или от 2 до <5-

кратного снижения нейтрализации; «↓↓» снижение VE от 20 до <30% или от 5 до <10 раз нейтрализации; «↓↓↓» ≥30% 

снижение VE или ≥10-кратное снижение нейтрализации.  

Когда анализировали более одного исследования по нейтрализации, использовался межквартильный диапазон (25-й 

и 75-й процентили) кратных сокращений во всех исследованиях для конкретной вакцины / варианта. «Moderna-mRNA-

1273 / Pfizer BioNTech-Comirnaty» указывает на то, что обе вакцины оценивались вместе в исследовании. 



Научные публикации 

 

mBio. 2021 Aug 31;12(4):e0114021.  

doi: 10.1128/mBio.01140-21. Epub 2021 Aug 31.  

Evolution, Mode of Transmission, and Mutational Landscape of Newly 

Emerging SARS-CoV-2 Variants  

Эволюция, способ передачи и мутационный ландшафт недавно по-

явившихся вариантов SARS-CoV-2 

Chiranjib Chakraborty, Ashish Ranjan Sharma , Manojit Bhattacharya и др. 

Независимо от активной кампании вакцинации, недавно появившиеся 

множественные варианты SARS-CoV-2 вызывают хаос в нескольких странах. 

Согласно CDC (США) и ВОЗ, VOC включают линии B.1.1.7, P.1, B.1.351 и 

B.1.617.2, в то время как VOI включают B.1.525, B.1.526, P .2 и B.1.427 / 

B.1.429. В этом исследовании были проанализированы эволюционные пат-

терны, географическое распределение и паттерны передачи, частота цирку-

ляции, энтропийное разнообразие и разнообразие мутационных событий по 

всему геному значимых клонов SARS-CoV-2. У варианта B.1.1.7 наблюдался 

профиль более высокой трансмиссии. В исследовании также оценивали му-

тационный ландшафт и важные мутации белка-шипа (E484K, K417T / N, 

N501Y и D614G) всех вышеперечисленных вариантов. Наконец, был прове-

ден обзор эффективности вакцин против этих вариантов из ранее опублико-

ванной литературы. Результаты, представленные в этой статье, помогут раз-

работать будущие общенациональные стратегии планирования пандемии для 

появляющихся вариантов, разработки вакцины следующего поколения с ис-

пользованием альтернативных антигенов дикого типа и значимых вирусных 

антигенов, а также немедленного планирования текущих программ вакцина-

ции во всем мире. 

 

J Clin Microbiol . 2021 Sep 8;JCM0173621.  

doi: 10.1128/JCM.01736-21.  

Emergence of SARS-CoV-2 variant B.1.575.2 containing the E484K mu-

tation in the spike protein in Pamplona (Spain) May-June 2021  

Появление варианта B.1.575.2 SARS-CoV-2, содержащего мутацию 

E484K в спайковом белке, в Памплоне (Испания) май-июнь 2021 г. 

Camino Trobajo-Sanmartín, Ana Miqueleiz , María Eugenia Portillo и др. 

С появлением новых вариантов SARS-CoV-2 и приобретением новых 

мутаций в существующих клонах возникает необходимость во внедрении ме-

тодов, позволяющих отслеживать динамику вирусов. Авторы сообщают о 

появлении и распространении нового варианта SARS-CoV-2 линии B.1.575 

(названном B.1.575.2), содержащего мутацию E484K в шиповом белке, в ре-

гионе Северной Испании в период с мая по июнь 2021 года. Положительные 

на SARS-CoV-2 образцы с пороговым значением цикла меньше или равным 

30 были отобраны для скрининга предполагаемых вариантов с использовани-

ем набора TaqPathTM COVID-19 RT-PCR и панели мутаций TaqManTM 

SARS-CoV-2. Подтверждение вариантов проводили путем секвенирования 



всего генома. Из 200 образцов, принадлежащих к линии B.1.575, 194 (97%) 

соответствовали сублинии B.1.575.2, что было связано с наличием мутации 

E484K. Из 197 геномов, зарегистрированных в базе данных GISAID EpiCoV 

как линия B.1.575.2, 194 (99,5%) были выявлены в Памплоне (Испания). В 

этом отчете подчеркивается важность дополнения эпиднадзора за SARS-

CoV-2 секвенированием для быстрого контроля возникающих вирусных ва-

риантов. 

 

PLoS Comput. 2021 Sep 7;17(9):e1009380.  

doi: 10.1371/journal.pcbi.1009380. Online ahead of print.  

Structural and energetic profiling of SARS-CoV-2 receptor binding do-

main antibody recognition and the impact of circulating variants  

Структурное и энергетическое профилирование распознавания ан-

тител к рецепторному домену SARS-CoV-2 и влияние циркулирующих 

вариантов 

Rui Yin , Johnathan D Guest, Ghazaleh Taherzadeh  и др. 

Пандемия SARS-CoV-2 подчеркивает необходимость детального изуче-

ния на молекулярном уровне защитных реакций антител. Это подтверждает-

ся появлением и распространением вариантов SARS-CoV-2, включая Alpha 

(B.1.1.7) и Delta (B.1.617.2), некоторые из которых, по-видимому, менее эф-

фективно таргетируются существующими моноклональными антителами и 

вакцинами. Авторы представляют построенную с высоким разрешением ис-

черпывающую карту распознавания антителами рецептор- связывающего 

домена шипового белка SARS-CoV-2 (RBD), который является мишенью для 

большинства нейтрализующих антител, с использованием компьютерного 

структурного анализа. Имея набор данных недублированных эксперимен-

тально определенных структур антитело-RBD, авторы классифицировали ан-

титела по детерминантам связывания остатков RBD с использованием некон-

тролируемой кластеризации. Они также определили энергетические и кон-

сервационные особенности остатков эпитопа и оценили способность мутаций 

вирусных вариантов нарушать распознавание антител, выявив наборы анти-

тел, которые, по прогнозам, эффективно нацелены на недавно описанные ви-

русные варианты. Этот подробный, основанный на структуре «справочник» 

сигнатур распознавания RBD антител может использоваться для разработки 

терапевтических стратегий и стратегий разработки вакцины.  

 

Sci Rep. 2021 Sep 7;11(1):17755.  

doi: 10.1038/s41598-021-97267-7.  

Dynamics of SARS-CoV-2 mutations reveals regional-specificity and sim-

ilar trends of N501 and high-frequency mutation N501Y in different levels of 

control measures  

Динамика мутаций SARS-CoV-2 выявляет региональную специ-

фичность и сходные тенденции N501 и встречающейся с высокой часто-

той мутации N501Y при разных уровнях мер борьбы. 

Santiago Justo Arevalo, Daniela Zapata Sifuentes, и др. 



Мониторинг новых мутаций в геноме вируса SARS-CoV-2 имеет реша-

ющее значение для нашего понимания адаптации вируса. Более того, плохо 

изучено, как на временную динамику этих мутаций влияют меры контроля и 

нефармацевтические вмешательства. Используя 1058020 геномов SARS-CoV-

2 относящихся к случаям COVID-19 из 98 стран (всего 714 комбинаций стра-

на-месяц), авторы выполнили нормализацию по случаям COVID-19, чтобы 

вычислить относительную частоту мутаций SARS-CoV-2 и изучить их дина-

мику во времени. Они обнаружили 115 мутаций, которые, по оценкам, при-

сутствуют в более чем 3% случаев COVID-19 по всему миру, и определили 

три типа динамики мутаций: высокочастотные, среднечастотные и низкоча-

стотные. Классификация мутаций, основанная на временной динамике, поз-

воляет изучить адаптацию вируса и оценить влияние принятых мер контроля 

на эволюцию вируса во время пандемии. Авторы показали, что мутации 

средней частоты характеризуются высокой распространенностью в опреде-

ленных регионах и / или постоянной конкуренцией с другими мутациями в 

нескольких регионах. Наконец, принимая мутацию N501Y как представителя 

высокочастотных мутаций, авторы показали, что уровень строгости мер кон-

троля отрицательно коррелирует с эффективным числом репродукции SARS-

CoV-2 с высокой или невысокой частотой, и оба следуют схожим тенденци-

ям при разных уровнях строгости мер борьбы.  

 

Virus Res . 2021 Sep 3;198553.  

doi: 10.1016/j.virusres.2021.198553. Online ahead of print.  

The dominant strain of SARS-CoV-2 is a mosaicism  

Доминирующим штаммом SARS-CoV-2 является мозаицизм. 

 

Wei Wang  , Cheng-Peng Li , Mei He , и др. 

Всестороннее понимание генетических механизмов, управляющих 

быстрой эволюцией SARS-CoV-2, является ключом к борьбе с этой пандеми-

ей. В этом исследовании, сравнивая полные последовательности генома изо-

лятов SARS-CoV-2 из Азии, Европы и Америки и анализируя их филогенети-

ческие истории, авторы обнаружили линию, полученную в результате собы-

тия рекомбинации, которое, вероятно, произошло до марта 2020 года. Что 

еще более важно, рекомбинантное потомство стало доминирующим штам-

мом, ответственным за более одной трети глобальных случаев пандемии. Эти 

результаты показали, что рекомбинация могла сыграть ключевую роль в пан-

демии вируса. Чтобы изучить происхождение штаммов SARS-CoV-2, цирку-

лирующих в Китае и соседних странах в первой половине этого года, авторы 

выбрали и проанализировали их геномные последовательности, депониро-

ванные в базе данных Genbank. При сравнении их геномных последователь-

ностей с последовательностями изолятов из Германии и США было обнару-

жено, что геномы группы из Бангладеш имеют мозаичные характеристики. 

Принимая за границу положение нуклеотида 7434 вирусного генома, бангла-

дешская группа (например, NIB-1) имела более высокое сходство геномной 

последовательности с одной группой из США (например, UNC_200428) и с 



затем немецкой группой (например, NRW-04). Авторы также сравнили все 

вариабельные геномные сайты трех представителей бангладешской группы с 

сайтами их предполагаемых предков. Согласно точной статистике Фишера, 

предполагаемая точка разрыва рекомбинации с максимальным значением хи-

квадрат была расположена в области около позиции 7000. Существовала зна-

чительная разница в сходстве рекомбинантного вируса с двумя предками (p 

<0,01), ограниченная предполагаемой точкой разрыва. 

 

MMWR Morb Mortal Wkly Rep . 2021 Sep 3;70(35):1195-1200.  

doi: 10.15585/mmwr.mm7035a3.  

Multiple Variants of SARS-CoV-2 in a University Outbreak After Spring 

Break - Chicago, Illinois, March-May 2021  

Множественные варианты SARS-CoV-2, выявленные во время 

вспышк после университетских весенних каникул - Чикаго, Иллинойс, 

март-май 2021 г. 

Kate Doyle, Richard A Teran, Jennita Reefhuis, и др. 

Чтобы предотвратить передачу SARS-CoV-2, колледжи и университеты 

реализовали несколько стратегий, включая тестирование, изоляцию, каран-

тин, отслеживание контактов, ношение масок и вакцинацию. В апреле 2021 

года Департамент общественного здравоохранения Чикаго (CDPH) был уве-

домлен о большом количестве студентов с COVID-19 в университете города 

после весенних каникул. С 15 марта по 3 мая 2021 г. среди студентов бака-

лавриата было диагностировано 158 случаев COVID-19; большинство (114; 

72,2%) проживали в общежитиях на территории кампуса. CDPH оценил роль 

поездок и социальных связей, а также потенциальное влияние вариантов 

SARS-CoV-2 на трансмиссию. Среди 140 инфицированных студентов, кото-

рые были опрошены, 89 (63,6%) сообщили о недавних поездках за пределы 

Чикаго во время весенних каникул, а 57 (40,7%) сообщили о социальных 

контактах в помещении. Во время вспышки в Чикаго люди младшего возрас-

та в большинстве своем не имели права на вакцинацию; только трое студен-

тов с COVID-19 (1,9%) были полностью вакцинированы. Полногеномное се-

квенирование (WGS) 104 образцов выявило несколько различных клонов 

SARS-CoV-2, что предполагает несколько почти одновременных интродук-

ций. Большинство клонов (66; 63,5%) относились к линии B.1.1.222, которая 

не была широко обнаружена в Чикаго до или после этой вспышки. Эти ре-

зультаты демонстрируют возможность вспышек COVID-19 в университет-

ских кампусах после массовых поездок студентов во время каникул, в начале 

нового школьного семестра и когда студенты участвуют в общественных ме-

роприятиях в помещении. Чтобы предотвратить передачу SARS-CoV-2, кол-

леджи и университеты должны поощрять вакцинацию против COVID-19; от-

говаривать непривитых студентов от поездок, в том числе во время переры-

вов в учебе; проводить серийный скрининг на COVID-19 среди непривитых 

лиц после перемены в учебе; поощрять ношение масок; и внедрить универ-

сальное последовательное тестирование для учащихся на основе уровней пе-

редачи инфекции в сообществе. 



Приложение 1 

 

Таблица 1 – Количество депонированных геномов вариантов Alpha (B.1.1.7), Beta (B.1.351), Gamma (Р.1) и Delta 

(В.1.617.2) варианта вируса SARS-CoV-2 в базе GISAID. 

 

Страна 
Учреждение, проводившее се-

квенирование 

Количество депонированных ге-

номов SARS-CoV-2 

В том числе количество гено-

мов, депонированных за по-

следние 4 недели 

(14.08.21 – 10.09.21) 

Варианты: 

Alpha 
(B.1.1.7) 

Beta 

(B.1.351) 

Gamma 

(Р.1) 

Delta 

(В.1.617.2) 

Всего 

Процент ге-

номов, от-

носящихся 

к варианту: 

Alpha 
(B.1.1.7) 

Beta 

(B.1.351) 

Gamma (Р.1) 

Delta 

(В.1.617.2) 

Вариан-

ты: Alpha 
(B.1.1.7) 

Beta 

(B.1.351) 

Gamma 

(Р.1) 

Delta 

(В.1.617.2) 

Все-

го 

Процент 

геномов, 

относящих-

ся к вари-

анту: Alpha 
(B.1.1.7) 

Beta 

(B.1.351) 

Gamma 

(Р.1) 

Delta 

(В.1.617.2) 

Албания 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Respiratory Virus Unit, National 

Infection Service, Public Health 

England 

Alpha - 28 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 11 

42 

Alpha - 66,7 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 26,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Алжир 

(снижение заболева-

емости) 

National Reference Center for Vi-

ruses of Respiratory Infections, 

Institut Pasteur, Paris 

Alpha - 4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 18 

54 

Alpha – 7,4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 33,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Андорра 

(снижение заболева-

емости) 

Instituto de Salud Carlos III 

Alpha - 7 

Beta - 2 

Gamma - 0 

Delta - 12 

22 

Alpha – 31,8 

Beta – 9,1 

Gamma - 0 

Delta – 54,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Ангилья 

 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies 

Alpha - 2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 4 

8 

Alpha – 25,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 50,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Ангола 

(рост заболеваемо-

сти) 

KRISP, KZN Research Innovation 

and Sequencing Platform 

Alpha - 140 

Beta - 260 

Gamma - 1 

Delta - 28 

899 

Alpha – 15,6 

Beta – 28,9 

Gamma - 0,1 

Delta – 3,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Антигуа и Барбуда 

(рост заболеваемо-

сти) 

Carrington Lab, Department of 

Preclinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies, St Augustine 

Campus 

Alpha - 19 

Beta - 0 

Gamma - 3 

Delta - 17 

45 

Alpha – 42,2 

Beta - 0 

Gamma – 6,7 

Delta – 37,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Аргентина 

(снижение заболева-

емости) 

Instituto Nacional Enfermedad-

esInfecciosasC.G.Malbran 

Alpha - 142 

Beta - 1 

Gamma - 366 

Delta - 10 

5685 

Alpha - 2,5 

Beta - 0 

Gamma - 6,4 

Delta - 0,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 4 

42 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 9,5 

Армения 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Institute of Molecular Biology 

NAS RA, Republic of Armenia, 

Department of Bioengineering, 

BioinformaticsInstitute and Mo-

lecular Biology IBMPh RAU, Re-

public of Armenia 

Alpha - 18 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 50 

149 

Alpha – 12,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 33,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Аруба 

National Institute for Public 

Health and the Environ-

ment(RIVM) 

Alpha - 551 

Beta - 4 

Gamma - 122 

Delta - 775 

2006 

Alpha – 27,5 

Beta - 0,2 

Gamma – 6,1 

Delta – 38,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

152 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 



Австралия 

(рост заболеваемо-

сти) 

NSW Health Pathology – Institute 

of Clinical Pathology and Medical 

Research; Westmead Hospital; 

University of Sydney 

Alpha - 527 

Beta - 92 

Gamma - 8 

Delta - 8050 

26920 

Alpha - 2,0 

Beta - 0,3 

Gamma - 0 

Delta – 29,9 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 

2411 

2760 

Alpha - 0  

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 87,4 

Австрия 

(рост заболеваемо-

сти) 

Bergthaler laboratory, CeMM Re-

search Center for Molecular Med-

icine of the Austrian Academy of 

Sciences 

Alpha - 3844 

Beta - 267 

Gamma - 33 

Delta - 3010 

40410 

Alpha – 10,0 

Beta - 0,7 

Gamma - 0,1 

Delta – 7,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 122 

2217 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 5,5 

Азербайджан 

(снижение заболева-

емости) 

National Hematology and Trans-

fusiology Center 

Alpha - 3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1 

14 

Alpha - 21,4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 7,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Багамские острова 

(снижение заболева-

емости) 

 Laboratory of Respiratory Virus-

es and Measles, Oswaldo Cruz In-

stitute, FIOCRUZ 

Alpha - 26 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

61 

Alpha - 42,6 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Бахрейн 

(рост заболеваемо-

сти) 

Communicable Disease Laborato-

ry, Public Health Directorate 

Alpha - 60 

Beta - 12 

Gamma - 1 

Delta - 391 

647 

Alpha – 9,3 

Beta – 1,9 

Gamma – 0,2 

Delta – 60,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Бангладеш 

(снижение заболева-

емости) 

Child Health Research Foundation 

Alpha - 93 

Beta - 410 

Gamma - 1 

Delta - 701 

2491 

Alpha – 3,7 

Beta – 16,5 

Gamma - 0 

Delta – 28,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 10 

15 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 66,7 

Барбадос 

(рост заболеваемо-

сти) 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences, Building 36, 

First Floor Biochemistry Unit, 

Faculty of Medical Sciences, The 

University of the West Indies 

Alpha - 45 

Beta - 0 

Gamma - 5 

Delta - 23 

78 

Alpha – 57,7 

Beta - 0 

Gamma – 6,4 

Delta – 29,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Беларусь 

(рост заболеваемо-

сти) 

Laboratory for HIV and opportun-

istic infections diagnosis The Re-

publican Research and Practical 

Center for Epidemiology and Mi-

crobiology(RRPCEM) 

Alpha - 21 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

85 

Alpha - 24,7 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Бельгия 

(рост заболеваемо-

сти) 

KU Leuven, Rega Institute, Clini-

cal and Epidemiological Virology 

Alpha - 

20914 

Beta - 1124 

Gamma - 

1996 

Delta - 11054 

44110 

Alpha – 47,4 

Beta – 2,5 

Gamma – 4,5 

Delta – 25,1 

Alpha - 7 

Beta - 0 

Gamma - 3 

Delta - 

3134 

4204 

Alpha – 0,2 

Beta - 0 

Gamma – 0,1 

Delta – 74,5 

Белиз 

(рост заболеваемо-

сти) 

Texas Children's Microbiome 

Center 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

52 

Alpha - 1,9 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Бенин 

(снижение заболева-

емости) 

 Institut für Virologie - Institute of 

Virology - Charite 

Alpha - 15 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

65 

Alpha – 23,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Бермудские острова 

Respiratory Virus Unit, National 

Infection Service, Public Health 

England 

Alpha - 2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

40 

Alpha – 5,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Боливия 

(снижение заболева-

емости) 

Laboratory of Respiratory Viruses 

and Measles, Oswaldo Cruz Insti-

tute, FIOCRUZ 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 17 

Delta - 0 

66 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 

25,8 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Бонэйр 

National Institute for Public 

Health and the Environ-

ment(RIVM) 

Alpha - 183 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 75 

288 

Alpha – 63,5 

Beta - 0 

Gamma - 0,3 

Delta – 26,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Босния и Герцего-

вина 

(рост заболеваемо-

сти) 

University of Sarajevo, Veterinary 

Faculty, Laboratory for Molecular 

Diagnostic and Research Labora-

tory 

Alpha - 68 

Beta - 0 

Gamma - 2 

Delta - 31 

183 

Alpha - 37,2 

Beta – 061 

Gamma – 1,1 

Delta - 16,9 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Ботсвана 

(снижение заболева-

емости) 

Botswana Institute for Technology 

Research and Innovation 

Alpha - 0 

Beta - 331 

Gamma - 0 

Delta - 468 

1024 

Alpha - 0 

Beta – 32,3 

Gamma - 0 

Delta – 45,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 176 

204 

Alpha - 0 

Beta – 0 

Gamma - 0 

Delta – 86,3 

Бразилия 

(снижение заболева-

емости) 

Instituto Adolfo Lutz, Interdici-

plinary Procedures Center, Strate-

gic Laboratory 

Alpha - 617 

Beta - 6 

Gamma - 

22922 

Delta - 2377 

35120 

Alpha – 1,8 

Beta - 0 

Gamma – 

65,3 

Delta – 6,8 

Alpha - 3 

Beta - 1 

Gamma - 

289 

Delta - 481 

1265 

Alpha – 0,2 

Beta - 0 

Gamma – 

22,8 

Delta – 38,0 

Бруней 

(рост заболеваемо-

сти) 

National Public Health Laborato-

ry, National Centre for Infectious 

Diseases(National Virology Ref-

erence Laboratory) 

Alpha - 0 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 28 

38 

Alpha - 0 

Beta – 2,6 

Gamma - 0 

Delta – 73,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 12 

12 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 100,0 

Болгария 

(снижение заболева-

емости) 

National Center of Infectious and 

Parasitic Diseases 

Alpha - 3063 

Beta - 3 

Gamma - 0 

Delta - 565 

4175 

Alpha – 73,4 

Beta - 0,1 

Gamma - 0 

Delta – 13,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Буркина Фасо 

(рост заболеваемо-

сти) 

Laboratoire bacteriologie virolo-

gie CHUSS 

Alpha - 3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

264 

Alpha - 1,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Бурунди 

(снижение заболева-

емости) 

 MRC/UVRI & LSHTM Uganda 

Research Unit, National Institute 

of Public Health 

Alpha - 1 

Beta - 5 

Gamma - 0 

Delta - 3 

9 

Alpha - 11,1 

Beta - 55,6 

Gamma - 0 

Delta - 33,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Британские Вир-

гинские Острова 
Caribbean Public Health Agency 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1 

33 

Alpha – 3,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 3,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Великобритания 

(рост заболеваемо-

сти) 

COVID-19 Genomics UK(COG-

UK) Consortium. Wellcome 

Sanger Institute for the COVID-

19 Genomics UK(COG-UK) con-

sortium.  

Alpha - 

270228 

Beta - 1078 

Gamma - 247 

Delta - 

378697 

80360

0 

Alpha – 33,6 

Beta - 0,1 

Gamma - 0 

Delta – 47,1 

Alpha - 436 

Beta - 12 

Gamma - 4 

Delta - 

84552 

9324

0 

Alpha - 0,5 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 90,7 

Венгрия 

(рост заболеваемо-

сти) 

National Laboratory of Virology, 

Szentágothai Research Centre 

Alpha - 29 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

435 

Alpha - 6,7 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Венесуэла 

(снижение заболева-

емости) 

Laboratorio de Virología Molecu-

lar 

Alpha - 6 

Beta - 0 

Gamma - 17 

Delta - 1 

171 

Alpha – 3,5 

Beta - 0 

Gamma – 9,9 

Delta - 0,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Вьетнам 

(снижение заболева-

емости) 

National Influenza Center, Na-

tional Institute of Hygiene and Ep-

idemiology(NIHE) 

Alpha - 25 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 188 

361 

Alpha – 6,9 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 52,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Габон 

(рост заболеваемо-

сти) 

Centre de recherches médicales de 

Lambaréné(CERMEL) 

Alpha - 44 

Beta - 5 

Gamma - 0 

Delta - 7 

286 

Alpha - 15,4 

Beta – 1,7 

Gamma - 0 

Delta – 2,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Гаити 

(рост заболеваемо-

сти) 

Laboratoire National de Santé 

Publique – LNSP(HAITI - LNSP) 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 47 

Delta - 0 

95 

Alpha - 1,1 

Beta - 0 

Gamma – 

49,5 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Гайана 

(рост заболеваемо-

сти) 

CNR Virus des Infections Res-

piratoires - France SUD 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 4 

Delta - 0 

14 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma – 

28,6 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Гамбия 

(снижение заболева-

емости) 

MRCG at LSHTM Genomics lab 

Alpha - 72 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 79 

613 

Alpha - 11,7 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 12,9 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Гана 

(снижение заболева-

емости) 

Department of Biochemistry, Cell 

and Molecular Biology, West Af-

rican Centre for Cell Biology of 

Infectious Pathogens(WACCBIP), 

University of Ghana 

Alpha - 345 

Beta - 18 

Gamma - 0 

Delta - 267 

1274 

Alpha – 27,1 

Beta - 1,4 

Gamma - 0 

Delta – 21,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Гваделупа 

 

National Reference Center for Vi-

ruses of Respiratory Infections, 

Institut Pasteur, Paris 

Alpha - 121 

Beta - 4 

Gamma - 0 

Delta - 124 

291 

Alpha – 41,6 

Beta – 1,4 

Gamma - 0 

Delta – 42,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

27 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Гватемала 

(снижение заболева-

емости) 

Asociación de Salud Inte-

gral/Clínica Familiar Luis Ángel 

García 

Alpha - 17 

Beta - 1 

Gamma - 18 

Delta - 32 

662 

Alpha – 2,6 

Beta - 0,2 

Gamma – 2,7 

Delta – 4,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Гвинея 

 

Centre de Recherche et de For-

mation en Infectiologie Guinée 

Alpha - 25 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

181 

Alpha – 13,8 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Гвинея Биссау 

(снижение заболева-

емости) 

MRCG at LSHTM, Genomics lab 

Alpha - 31 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 0 

48 

Alpha - 64,6 

Beta - 2,1 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Германия 

(рост заболеваемо-

сти) 

CharitéUniversitätsmedizin Ber-

lin, InstitutfürVirologie.Institute 

of infectious medicine & hospital 

hygiene, CaSe-Group. 

Alpha - 

102772 

Beta - 2205 

Gamma - 836 

Delta - 27572 

16750

0 

Alpha – 61,4 

Beta - 1,3 

Gamma - 0,5 

Delta – 16,5 

Alpha - 32 

Beta - 0 

Gamma - 2 

Delta - 

10221 

1194

0 

Alpha – 0,3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 85,6 

Гибралтар 

Respiratory Virus Unit, National 

Infection Service, Public Health 

England 

Alpha - 189 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 788 

1536 

Alpha – 12,3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 51,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 165 

209 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 78,9 

Гренада 

(рост заболеваемо-

сти) 

The Caribbean Public Health 

Agen-cy 

Alpha - 3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 3 

12 

Alpha – 25,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 25,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Греция 

(снижение заболева-

емости) 

Greek Genome Center, Biomedi-

cal Research Foundation of the 

Academy of Athens(BRFAA) 

Alpha - 5636 

Beta - 59 

Gamma - 1 

Delta - 800 

9080 

Alpha – 62,1 

Beta - 0,6 

Gamma - 0 

Delta – 8,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Грузия 

(снижение заболева-

емости) 

Department for Virology, Molecu-

lar Biology and Genome Re-

search, R. G. Lugar Center for 

Public Health Research, National 

Center for Disease Control and 

Public Health(NCDC) of Georgia. 

Alpha - 94 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 29 

207 

Alpha – 45,4 

Beta - 0,5 

Gamma - 0 

Delta – 14,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Гондурас 

(рост заболеваемо-

сти) 

Genomics and Proteomics Depar-

tament, Gorgas Memorial Institute 

For Health Studies 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

116 

Alpha - 0,9 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Гуам 

Centers for Disease Control and 

Preven-tion Division of Viral Dis-

eases, Pathogen Discovery 

Alpha - 95 

Beta - 4 

Gamma - 1 

Delta - 12 

194 

Alpha – 49,0 

Beta – 2,1 

Gamma – 0,5 

Delta – 6,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Дания 

(снижение заболева-

емости) 

Albertsen lab, Department of 

Chemistry and Bioscience, Aal-

borg University. Department of 

Virus and Microbiological Special 

Diagnostics, Statens Serum Insti-

tut. 

Alpha - 

62855 

Beta - 130 

Gamma - 64 

Delta - 42734 

16130

0 

Alpha – 39,0 

Beta - 0,1 

Gamma - 0 

Delta – 26,5 

Alpha - 20 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 

15201 

1686

0 

Alpha – 0,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 90,2 

ДР Конго 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Pathogen Sequencing Lab, Na-

tional Institute for Biomedical Re-

search(INRB) 

Alpha - 16 

Beta - 32 

Gamma - 0 

Delta - 228 

629 

Alpha - 2,5 

Beta - 5,1 

Gamma - 0 

Delta - 36,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Доминика 

(снижение заболева-

емости) 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies, St Augustine 

Campus 

Alpha - 4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

9 

Alpha - 44,4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Доминиканская 

Республика 

(снижение заболева-

емости) 

Respiratory Viruses Branch, Cen-

ters for Disease Control and Pre-

vention, USA 

Alpha - 16 

Beta - 0 

Gamma - 38 

Delta - 1 

293 

Alpha - 5,5 

Beta - 0 

Gamma – 

13,0 

Delta - 0,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Египет 

(рост заболеваемо-

сти) 

Main Chemical Laboratories 

Egypt Army 

Alpha - 7 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1 

977 

Alpha - 0,7 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Замбия 

(снижение заболева-

емости) 

University of Zambia, School of 

Veterinary Medicine 

Alpha - 2 

Beta - 161 

Gamma - 0 

Delta - 82 

692 

Alpha - 0,3 

Beta - 23,3 

Gamma - 0 

Delta - 11,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Зимбабве 

(снижение заболева-

емости) 

National Microbiology Reference 

Laboratory(Quadram Institute Bi-

oscience) 

Alpha - 0 

Beta - 331 

Gamma - 0 

Delta - 96 

656 

Alpha - 0 

Beta – 52,9 

Gamma - 0 

Delta – 14,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Израиль 

(снижение заболева-

емости) 

Central Virology Laboratory, Is-

rael Ministry of Health 

Alpha - 7978 

Beta - 243 

Gamma - 23 

Delta - 3373 

16001 

Alpha – 49,9 

Beta - 1,5 

Gamma - 0,1 

Delta – 21,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

111 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Индия 

(снижение заболева-

емости) 

Department of Neurovirology, 

National Institute of Mental 

Health and Neuroscienc-

es(NIMHANS).CSIR-Centre for 

Cellular and Molecular Biology 

Alpha - 3440 

Beta - 230 

Gamma - 4 

Delta - 21791 

46160 

Alpha - 7,5 

Beta - 0,5 

Gamma - 0 

Delta – 47,2 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 56 

112 

Alpha – 0,9 

Beta - 0 

Gamma – 0,9 

Delta – 50,0 

Индонезия 

(снижение заболева-

емости) 

National Institute of Health Re-

search and Development 

Alpha - 64 

Beta - 17 

Gamma - 0 

Delta - 2304 

6005 

Alpha - 1,1 

Beta - 0,3 

Gamma - 0 

Delta – 38,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 61 

85 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 71,8 

Иордания 

(рост заболеваемо-

сти) 

Andersen lab at Scripps Research, 

CA, USA 

Alpha - 90 

Beta - 4 

Gamma - 5 

Delta - 9 

686 

Alpha - 13,1 

Beta - 0,6 

Gamma - 0,7 

Delta – 1,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 4 

4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 100,0 

Ирак 

(снижение заболева-

емости) 

Biology, College of EducationDe-

partment of Virology, Faculty of 

Medicine, University of Helsinki, 

Helsinki, Finland generated and 

submitted to GISAID 

Alpha - 48 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 2 

209 

Alpha - 23,0 

Beta - 0,5 

Gamma - 0 

Delta – 1,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Иран 

(снижение заболева-

емости) 

National Reference Laboratory for 

COVID-19, Pasteur Institute of 

Iran 

Alpha - 52 

Beta - 2 

Gamma - 1 

Delta - 11 

504 

Alpha - 10,3 

Beta - 0,4 

Gamma – 0,2 

Delta - 2,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Ирландия 

(снижение заболева-

емости) 

National Virus Reference Labora-

tory 

Alpha - 

15999 

Beta - 79 

Gamma - 31 

Delta - 9194 

29170 

Alpha – 54,8 

Beta - 0,3 

Gamma - 0,1 

Delta – 31,5 

Alpha - 2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 335 

884 

Alpha – 0,2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 37,9 

Исландия 

(снижение заболева-

емости) 

deCODE genetics 

Alpha - 597 

Beta - 2 

Gamma - 16 

Delta - 3767 

9658 

Alpha - 6,2 

Beta - 0 

Gamma – 0,2 

Delta – 39,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 

1278 

1528 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 83,6 

Испания 

(снижение заболева-

емости) 

Hospital Universitario 12 de Oc-

tubre 

Alpha - 233 

Beta - 1528 

Gamma - 

1127 

Delta - 13006 

59900 

Alpha – 0,4 

Beta – 2,6 

Gamma – 1,9 

Delta – 21,7 

Alpha - 4 

Beta - 1 

Gamma - 2 

Delta - 868 

1667 

Alpha – 0,2 

Beta – 0,1 

Gamma - 0,1 

Delta – 52,1 

Италия 

(снижение заболева-

емости) 

Army Medical Center, Scientific 

Department, Virology Laboratory 

Alpha - 

25464 

Beta - 130 

Gamma - 

2575 

Delta - 14165 

53890 

Alpha – 47,2 

Beta - 0,2 

Gamma – 4,8 

Delta – 26,3 

Alpha - 4 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 

2574 

3264 

Alpha – 0,1 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 78,9 

Кабо-Верде 

(рост заболеваемо-

сти) 

Institut Pasteur de Dakar 

Alpha - 4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

40 

Alpha – 10,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Казахстан 

(рост заболеваемо-

сти) 

Reference laboratory for the con-

trol of viral infections 

Alpha - 162 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

357 

Alpha - 45,4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Камбоджа 

(рост заболеваемо-

сти) 

Virology Unit, Institut Pasteur du 

Cambodge 

Alpha - 587 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 206 

916 

Alpha – 64,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 22,5 

Alpha - 54 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 29 

148 

Alpha – 36,5 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 19,6 

Камерун 

(снижение заболева-

емости) 

CREMER(Centre de Recher-

cherches sur les Maladies Emer-

gentes et Ré-émergentes) 

Alpha - 11 

Beta - 9 

Gamma - 0 

Delta - 0 

208 

Alpha - 5,3 

Beta - 4,3 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Коморские острова 

(снижение заболева-

емости) 

KEMRI-Wellcome Trust Re-

search Programme/KEMRI-

CGMR-C Kilifi 

Alpha - 0 

Beta - 6 

Gamma - 0 

Delta - 0 

6 

Alpha - 0 

Beta – 100,0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Канада 

(рост заболеваемо-

сти) 

Laboratoire de santé publique du 

Québec 

Alpha - 

36462 

Beta - 1188 

Gamma - 

14566 

Delta - 11199 

88070 

Alpha – 41,4 

Beta - 1,3 

Gamma – 

16,5 

Delta – 12,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 69 

1689 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 77,3 

Канарские острова 
SeqCOVID-SPAIN consorti-

um/IBV(CSIC) 

Alpha - 110 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

358 

Alpha - 30,7 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Катар 

(снижение заболева-

емости) 

Biomedical Research Cen-

ter(BRC), Qatar University / Qatar 

Genome Project(QGP) 

Alpha - 231 

Beta - 612 

Gamma - 0 

Delta - 179 

2920 

Alpha - 7,9 

Beta – 21,0 

Gamma - 0 

Delta - 6,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Каймановы Остро-

ва 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences, Building 36, 

First Floor Biochemistry Unit, 

Faculty of Medical Sciences, The 

University of the West Indies 

Alpha - 35 

Beta - 1 

Gamma - 1 

Delta - 11 

71 

Alpha - 49,3 

Beta – 1,4 

Gamma – 1,4 

Delta – 15,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Кения 

(снижение заболева-

емости) 

KEMRI-Wellcome Trust Re-

search Programme/KEMRI-

CGMR-C Kilifi 

Alpha - 562 

Beta - 190 

Gamma - 0 

Delta - 650 

2559 

Alpha - 22,0 

Beta – 7,4 

Gamma - 0 

Delta – 25,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 9 

17 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 52,9 

Кипр 

(снижение заболева-

емости) 

Department of Molecular Virolo-

gy, Cyprus Institute of Neurology 

and Genetics 

Alpha - 10 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1 

134 

Alpha - 7,5 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1 

1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 100,0 

Китай 

(снижение заболева-

емости) 

National Institute for Viral Dis-

ease Control and Prevention 

Alpha - 100 

Beta - 94 

Gamma - 2 

Delta - 300 

4116 

Alpha - 2,4 

Beta - 2,3 

Gamma - 0 

Delta – 7,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 34 

37 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 91,9 

Колумбия 

(снижение заболева-

емости) 

Instituto Nacional de Salud- Di-

rección de Investigación en Salud 

Pública 

Alpha - 127 

Beta - 0 

Gamma - 561 

Delta - 17 

2851 

Alpha – 4,5 

Beta - 0 

Gamma – 

19,7 

Delta – 0,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Косово 
Charité Universitätsmedizin Ber-

lin, Institut für Virologie 

Alpha - 24 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 29 

80 

Alpha – 30,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 36,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Коста-Рика 

(рост заболеваемо-

сти) 

Inciensa, Instituto Costarricense 

de Investigación y Enseñanza en 

Nutrición y Salud 

Alpha - 145 

Beta - 13 

Gamma - 131 

Delta - 174 

1075 

Alpha – 13,5 

Beta - 1,2 

Gamma – 

12,2 

Delta – 16,2 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 4 

Delta - 14 

43 

Alpha – 2,3 

Beta - 0 

Gamma – 9,3 

Delta – 32,6 



Кот Д'Ивуар 

(рост заболеваемо-

сти) 

Molecular diagnostic unit for viral 

haemorrhagic fevers and emerging 

viruses, Bouaké CHU Laboratory 

Alpha - 33 

Beta - 4 

Gamma - 0 

Delta - 0 

236 

Alpha – 14,0 

Beta - 1,7 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Кувейт 

(снижение заболева-

емости) 

Virology Unit, Department of Mi-

crobiology, Faculty of Medicine, 

Kuwait 

Alpha - 21 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 138 

241 

Alpha – 8,7 

Beta - 0,4 

Gamma - 0 

Delta – 57,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 20 

20 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 100,0 

Кюрасао 

National Institute for Public 

Health and the Environ-

ment(RIVM) 

Alpha - 318 

Beta - 0 

Gamma - 14 

Delta - 175 

629 

Alpha – 50,6 

Beta - 0 

Gamma - 2,2 

Delta – 27,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Латвия 

(рост заболеваемо-

сти) 

Latvian Biomedical Research and 

Study Centre 

Alpha - 3135 

Beta - 9 

Gamma - 1 

Delta - 22 

5486 

Alpha - 57,1 

Beta - 0,2 

Gamma - 0 

Delta - 0,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Лесото 

(стабилизация забо-

леваемости) 

National Institute for Communi-

cable Diseases of the National 

Health Laboratory Service 

Alpha - 0 

Beta - 14 

Gamma - 0 

Delta - 0 

18 

Alpha - 0 

Beta - 77,8 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Либерия  

(стабилизация забо-

леваемости) 

Center for Infection and Immuni-

ty, Columbia University 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 44 

44 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 100,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Ливан 

(снижение заболева-

емости) 

Laboratory of Molecular Biology 

and Cancer Immunolo-

gy,Lebanese University Public 

Health England 

Alpha - 791 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 80 

1019 

Alpha – 77,6 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 7,9 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Ливия 

(снижение заболева-

емости) 

 Erasmus Medical Center 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

12 

Alpha - 8,3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Литва 

(рост заболеваемо-

сти) 

Vilnius University Hospital San-

taros Klinikos, Center of Labora-

tory Medicine 

Alpha - 9346 

Beta - 11 

Gamma - 7 

Delta - 3374 

17080 

Alpha – 54,7 

Beta - 0,1 

Gamma - 0 

Delta – 19,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 421 

741 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 56,8 

Лихтенштейн 

(рост заболеваемо-

сти) 

Bergthaler laboratory, CeMM Re-

search Center for Molecular Med-

icine of the Austrian Academy of 

Sciences 

Alpha - 19 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 19 

91 

Alpha – 20,9 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 20,9 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 8 

8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 100,0 

Люксембург 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Laboratoire national de santé, Mi-

crobiology, Microbial Genomics 

Platform 

Alpha - 4898 

Beta - 911 

Gamma - 

1043 

Delta - 1227 

12750 

Alpha - 38,4 

Beta - 7,1 

Gamma – 8,2 

Delta - 9,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Мадагаскар 

(снижение заболева-

емости) 

Virology Unit, Institut Pasteur de 

Madagascar 

Alpha - 0 

Beta - 17 

Gamma - 0 

Delta - 0 

122 

Alpha - 0 

Beta – 13,9 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Марокко 

(снижение заболева-

емости) 

Laboratoire de Biotechnologie 

Alpha - 107 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 3 

265 

Alpha – 40,4 

Beta - 0,4 

Gamma - 0 

Delta - 1,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Майотта 

National Reference Center for Vi-

ruses of Respiratory Infections, 

Institut Pasteur, Paris 

Alpha - 2 

Beta - 394 

Gamma - 0 

Delta - 15 

724 

Alpha - 0,7 

Beta – 54,4 

Gamma - 0 

Delta – 2,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Малайзия 

(снижение заболева-

емости) 

Institute for Medical Research, In-

fectious Disease Research Centre, 

National Institutes of Health, Min-

istry of Health Malaysia 

Alpha - 33 

Beta - 234 

Gamma - 0 

Delta - 383 

2003 

Alpha - 1,6 

Beta – 11,7 

Gamma - 0 

Delta – 19,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 49 

72 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 68,1 

Малави 

(снижение заболева-

емости) 

KRISP, KZN Research Innovation 

and Sequencing Platform 

Alpha – 5 

Beta - 333 

Gamma - 0 

Delta - 114 

499 

Alpha – 1,0 

Beta – 66,7 

Gamma - 0 

Delta – 22,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Мальдивы  

(снижение заболева-

емости) 

 Indira Gandhi Memorial Hospital 

Alpha - 14 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 116 

155 

Alpha – 9,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 74,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 28 

39 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 71,8 

Мальта 

(снижение заболева-

емости) 

Molecular Diagnostics Pathology 

Department Mater Dei Hospital 

Malta 

Alpha - 148 

Beta - 3 

Gamma - 32 

Delta - 63 

265 

Alpha - 55,8 

Beta - 1,1 

Gamma - 

12,1 

Delta – 23,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Мартиника 
CNR Virus des Infections Res-

piratoires – France SUD 

Alpha - 229 

Beta - 2 

Gamma - 0 

Delta - 67 

318 

Alpha – 72,0 

Beta – 0,6 

Gamma - 0 

Delta – 21,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

222 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Мексика 

(снижение заболева-

емости) 

Instituto de diagnóstico y Refer-

enciaEpidemiologicos(INDRE) 

Alpha - 1757 

Beta - 19 

Gamma - 

2658 

Delta - 6228 

25520 

Alpha – 6,9 

Beta - 0,1 

Gamma – 

10,4 

Delta – 24,4 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 

12 

Delta - 

1196 

1494 

Alpha – 0,1 

Beta - 0 

Gamma – 0,8 

Delta – 80,1 

Мозамбик 

(снижение заболева-

емости) 

KRISP, KZN Research Innovation 

and Sequencing Platform, South 

Africa 

Alpha - 1 

Beta - 335 

Gamma - 0 

Delta - 66 

580 

Alpha - 0,2 

Beta – 57,8 

Gamma - 0 

Delta – 11,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Маври́кий 

(стабилизация забо-

леваемости) 

CNR Virus des Infections Res-

piratoires – France SUD 

Alpha - 1 

Beta - 7 

Gamma - 0 

Delta - 17 

271 

Alpha – 0,4 

Beta – 2,6 

Gamma - 0 

Delta – 6,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Молдавия 

(рост заболеваемо-

сти) 

ONCOGENE LLC 

Alpha - 37 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 11 

67 

Alpha – 55,2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 16,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Монако 

(снижение заболева-

емости) 

National Reference Center for Vi-

ruses of Respiratory Infections, 

Institut Pasteur, Paris 

Alpha - 3 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 48 

56 

Alpha – 5,4 

Beta – 1,8 

Gamma - 0 

Delta – 85,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Монтсеррат 

Carrington Lab, Department of 

Preclinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies 

Alpha - 2 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 0 

3 

Alpha – 66,7 

Beta - 0 

Gamma – 

33,3 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Мьянма 

(снижение заболева-

емости) 

DSMRC 

Alpha - 2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 18 

31 

Alpha - 6,5 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 58,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Намибия 

(снижение заболева-

емости) 

National Institute for Communi-

cable Diseases of the National 

Health Laboratory Service 

Alpha - 3 

Beta - 108 

Gamma - 0 

Delta - 16 

231 

Alpha – 1,3 

Beta – 46,8 

Gamma - 0 

Delta - 6,9 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Непал 

(снижение заболева-

емости) 

Molecular and Genomics Re-

search Lab, Dhulikhel Hospital, 

Kathmandu University Hospi-

talSchool of Public Health, The 

University of Hong Kong 

Alpha - 11 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 138 

161 

Alpha - 6,8 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 85,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Нигер 

(рост заболеваемо-

сти) 

 National Reference Laboratory, 

Nigeria Centre for Disease Con-

trol 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

24 

Alpha - 4,2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Нигерия 

(рост заболеваемо-

сти) 

African Centre of Excellence for 

Genomics of Infectious Diseas-

es(ACEGID), Redeemer’s Uni-

versity 

Alpha - 231 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 207 

1326 

Alpha – 17,4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 15,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Нидерланды 

(снижение заболева-

емости) 

National Institute for Public 

Health and the Environ-

ment(RIVM) 

Alpha - 

29863 

Beta - 701 

Gamma - 587 

Delta - 15153 

58800 

Alpha – 50,8 

Beta - 1,2 

Gamma - 1,0 

Delta – 25,8 

Alpha - 11 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 

1805 

2515 

Alpha – 0,4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 71,8 

Новая Зеландия 

(снижение заболева-

емости) 

Institute of Environmental Science 

and Research(ESR) 

Alpha - 152 

Beta - 31 

Gamma - 7 

Delta - 912 

1987 

Alpha – 7,6 

Beta – 1,6 

Gamma - 0,4 

Delta – 45,9 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 781 

787 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 99,2 

Норвегия 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Norwegian Institute of Public 

Health, Department of Virology 

Alpha - 8729 

Beta - 368 

Gamma - 10 

Delta - 2273 

16240 

Alpha – 53,8 

Beta - 2,3 

Gamma - 0,1 

Delta – 14,0 

Alpha - 6 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 209 

277 

Alpha – 1,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 75,5 

ОАЭ 

(снижение заболева-

емости) 

Wellcome Sanger Institute for the 

COVID-19 Genomics UK(COG-

UK) Consortium 

Alpha - 19 

Beta - 6 

Gamma - 0 

Delta - 28 

1869 

Alpha – 1,0 

Beta - 0,3 

Gamma - 0 

Delta – 1,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Оман 

(снижение заболева-

емости) 

Oman-National Influenza Center 

Alpha - 30 

Beta - 4 

Gamma - 0 

Delta - 8 

507 

Alpha - 5,9 

Beta - 0,8 

Gamma - 0 

Delta - 1,6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

10 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Пакистан 

(рост заболеваемо-

сти) 

Department of Virology, Public 

Health Laboratories Division 

Alpha - 397 

Beta - 67 

Gamma - 1 

Delta - 186 

898 

Alpha – 44,2 

Beta – 7,5 

Gamma - 0,1 

Delta – 20,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 52 

57 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 91,2 

Палестина 

(рост заболеваемо-

сти) 

Biochemistry and Molecular Biol-

ogy Department-Faculty of Medi-

cine, Al-Quds University 

Alpha – 22 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

132 

Alpha – 16,7 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

0 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Панама 

(снижение заболева-

емости) 

Gorgas memorial Institute For 

Health Studies 

Alpha – 0 

Beta – 2 

Gamma – 0 

Delta – 0 

896 

Alpha – 0 

Beta – 0,2 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

0 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Папуа Новая Гви-

нея 

(рост заболеваемо-

сти) 

Queensland Health Forensic and 

Scientific Services 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 8 

336 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 2,4 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

1 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Парагвай 

(снижение заболева-

емости) 

Laboratorio Central de Salud Pub-

lica de Paraguay 

Alpha - 4 

Beta - 0 

Gamma - 59 

Delta - 6 

288 

Alpha – 1,4 

Beta - 0 

Gamma – 

20,5 

Delta - 2,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Перу 

(снижение заболева-

емости) 

Laboratorio de Referencia 

Nacional de Biotecnología y Bi-

ología Molecular. Instituto 

Nacional de SaludPerú 

Alpha - 23 

Beta - 0 

Gamma - 388 

Delta - 23 

4358 

Alpha - 0,5 

Beta - 0 

Gamma – 8,9 

Delta - 0,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Польша 

(рост заболеваемо-

сти) 

genXone SA, Research & Devel-

opment Laboratory 

Alpha - 

15096 

Beta - 46 

Gamma - 24 

Delta - 1138 

18640 

Alpha – 81,0 

Beta - 0,2 

Gamma - 0,1 

Delta – 6,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 384 

538 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 71,2 



Португалия 

(снижение заболева-

емости) 

Instituto Nacional de 

Saude(INSA) 

Alpha - 5015 

Beta - 118 

Gamma - 192 

Delta - 6343 

15840 

Alpha – 31,7 

Beta - 0,7 

Gamma - 1,2 

Delta – 40,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 

1042 

1184 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 88,0 

Республика  

Джибути 

(рост заболеваемо-

сти) 

Naval Medical Research Center 

Biological Defense Research Di-

rectorate 

Alpha - 79 

Beta - 130 

Gamma - 0 

Delta - 0 

306 

Alpha – 25,8 

Beta – 42,5 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Республика Конго 

(рост заболеваемо-

сти) 

Institute of Tropical Medicine 

Alpha - 33 

Beta - 0 

Gamma - 20 

Delta - 7 

222 

Alpha - 14,9 

Beta - 0 

Gamma - 

285,7 

Delta – 3,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Республика Чад 

(рост заболеваемо-

сти) 

Pathogen Genomics Lab, National 

Institute for Biomedical Research 

(INRB) 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

9 

Alpha - 11,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Республика Саль-

вадор 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Genomics and Proteomics Depar-

tament, Gorgas Memorial Institute 

For Health Studies 

Alpha - 3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

95 

Alpha – 3,2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Реюньон 
CNR Virus des Infections Res-

piratoires – France SUD 

Alpha - 83 

Beta - 2076 

Gamma - 0 

Delta - 112 

2663 

Alpha - 3,1 

Beta – 78,0 

Gamma - 0 

Delta – 4,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta – 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Россия 

(снижение заболева-

емости) 

WHO National Influenza Centre 

Russian Federation.Center for 

Precision Genome Editing and 

Genetic Technologies for Biomed-

icine, Pirogov Medical University, 

Alpha - 387 

Beta - 29 

Gamma - 1 

Delta - 2454 

7665 

Alpha - 5,0 

Beta - 0,4 

Gamma - 0 

Delta – 24,9 

Alpha - 26 

Beta - 2 

Gamma - 0 

Delta - 863 

1016 

Alpha – 2,5 

Beta – 0,2 

Gamma - 0 

Delta – 84,9 



Moscow, Russian Federa-

tion.Federal Budget Institution of 

Science, State Research Center for 

Applied Microbiology & Biotech-

nology.Group of Genetic Enge-

neering and Biotechnology, Fed-

eral Budget Institution of Science 

‘Central Research Institute of Ep-

idemiology’ of The Federal Ser-

vice on Customers’ Rights Protec-

tion and Human Well-being Sur-

veillance.State Research Center of 

Virology and Biotechnology 

VECTOR, Department of Collec-

tion of Microorganisms. 

Румыния 

(рост заболеваемо-

сти) 

National Institute of Infectious 

Diseases-Prof. Dr. Matei Bals 

Molecular Diagnostics Laboratory 

Alpha - 825 

Beta - 8 

Gamma - 17 

Delta - 504 

1775 

Alpha – 46,5 

Beta - 0,5 

Gamma – 1,0 

Delta – 28,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 6 

50 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 12,0 

Руанда 

(снижение заболева-

емости) 

GIGA Medical Genomics 

Alpha - 6 

Beta - 46 

Gamma - 0 

Delta - 98 

473 

Alpha - 1,3 

Beta - 9,7 

Gamma - 0 

Delta - 20,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Саудовская Аравия 

(снижение заболева-

емости) 

Infectious Diseases, King Faisal 

Hospital Research Center 

Alpha - 4 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 0 

1096 

Alpha - 0,4 

Beta - 0,1 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Северная Македо-

ния 

(снижение заболева-

емости) 

Institute of Public Health of Re-

public of North Macedonia La-

boratory of Virology and Molecu-

lar Diagnostics 

Alpha - 273 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 38 

695 

Alpha - 39,3 

Beta - 0,1 

Gamma - 0 

Delta – 5,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 



Cеверные 

Марианские 

острова 

 Centers for Disease Control and 

Prevention Division of Viral Dis-

eases, Pathogen Discovery 

Alpha - 3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 19 

152 

Alpha - 2,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 12,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Сенегал 

(снижение заболева-

емости) 

IRESSEF GENOMICS LAB 

Alpha - 35 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 33 

532 

Alpha - 6,6 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 6,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 3 

6 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 50,0 

Сент-Винсент и 

Гренадины 

(рост заболеваемо-

сти) 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1 

14 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 7,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Сент-Люсия 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences 

Alpha - 34 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 4 

43 

Alpha – 79,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 9,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Сербия 

(рост заболеваемо-

сти) 

Institute of microbiology and Im-

munology, Faculty of Medicine, 

University of Belgrade 

Alpha - 45 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 5 

293 

Alpha - 15,4 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Сингапур 

(рост заболеваемо-

сти) 

National Public Health Laborato-

ry, National Centre for Infectious 

Diseases 

Alpha - 190 

Beta - 204 

Gamma - 8 

Delta - 4157 

6557 

Alpha - 2,9 

Beta – 3,1 

Gamma - 0,1 

Delta – 63,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 

1232 

1333 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 92,4 

Синт-Мартен 

National Institute for Public 

Health and the Environ-

ment(RIVM) 

Alpha - 429 

Beta - 1 

Gamma - 1 

Delta – 599 

 

1115 

Alpha – 38,5 

Beta - 0,1 

Gamma - 0,1 

Delta – 53,7 

Alpha - 26 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 319 

347 

Alpha – 7,5 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 91,9 



Словакия 

(рост заболеваемо-

сти) 

Faculty of Natural Sciences, Co-

menius University 

Alpha - 4580 

Beta - 31 

Gamma - 0 

Delta - 1008 

6103 

Alpha – 75,0 

Beta - 0,5 

Gamma - 0 

Delta – 16,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 160 

385 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 41,6 

Словения 

(рост заболеваемо-

сти) 

Institute of Microbiology and 

Immunology, Faculty of Medi-

cine, University of Ljubljana 

Alpha - 8450 

Beta - 31 

Gamma - 10 

Delta - 2973 

19730 

Alpha – 42,8 

Beta - 0,2 

Gamma – 0,1 

Delta – 15,1 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 849 

1096 

Alpha – 0,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 77,4 

Сомали 

(рост заболеваемо-

сти) 

African Centre of Excellence for 

Genomics of Infectious Diseas-

es(ACEGID), Redeemer’s Uni-

versity 

Alpha - 7 

Beta - 4 

Gamma - 0 

Delta - 0 

35 

Alpha – 20,0 

Beta – 11,4 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Суринам 

(рост заболеваемо-

сти) 

National Institute for Public 

Health and the Environ-

ment(RIVM) 

Alpha - 22 

Beta - 5 

Gamma - 322 

Delta - 5 

618 

Alpha – 3,6 

Beta – 0,8 

Gamma – 

52,1 

Delta – 0,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

20 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

США 

(снижение заболева-

емости) 

Colorado Department of Public 

Health & Environment.Maine 

Health and Environmental Testing 

Laboratory.California Department 

of Public Health. UCSD EXCITE. 

Alpha - 

218774 

Beta - 2490 

Gamma - 

26119 

Delta - 

247737 

92117

8 

Alpha – 23,7 

Beta - 0,3 

Gamma – 2,8 

Delta – 26,9 

Alpha - 62 

Beta - 0 

Gamma - 

71 

Delta - 

38153 

5534

0 

Alpha – 0,1 

Beta - 0 

Gamma – 0,1 

Delta – 68,9 

Таиланд 

(снижение заболева-

емости) 

COVID-19 Network Investiga-

tions(CONI) Alliance 

Alpha - 1378 

Beta - 79 

Gamma - 1 

Delta - 402 

2824 

Alpha – 48,8 

Beta – 2,8 

Gamma - 0 

Delta – 14,2 

Alpha - 1 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 13 

18 

Alpha – 5,6 

Beta – 5,6 

Gamma - 0 

Delta – 72,2 

Тайвань 

Microbial Genomics Core Lab, 

National Taiwan University Cen-

ters of Genomic and Precision 

Alpha - 50 

Beta - 3 

Gamma - 4 

240 

Alpha – 20,8 

Beta - 1,3 

Gamma - 1,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 



Medicine Delta - 5 Delta – 2,1 Delta - 1 Delta – 100,0 

Теркс и Кайкос 

Carrington Lab, Department of 

Preclinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies, St Augustine 

Campus 

Alpha - 5 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 4 

16 

Alpha – 31,3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 25,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Того 

(рост заболеваемо-

сти) 

Unité Mixte Internationale Trans-

VIHMI(UMI 233 IRD – U1175 

INSERM – Université de Mont-

pellier) IRD(Institut de recherche 

pour le développement) 

Alpha - 31 

Beta - 5 

Gamma - 0 

Delta - 130 

343 

Alpha - 9,0 

Beta - 1,5 

Gamma - 0 

Delta – 37,9 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Тринидад и Тобаго 

(рост заболеваемо-

сти) 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies 

Alpha - 9 

Beta - 0 

Gamma - 340 

Delta - 2 

578 

Alpha - 1,6 

Beta - 0 

Gamma – 

58,8 

Delta – 0,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 0 

Тунис 

(снижение заболева-

емости) 

Laboratoire de linique linique – 

Institut Pasteur de Tunis 

Alpha - 6 

Beta - 3 

Gamma - 0 

Delta - 1 

132 

Alpha - 4,5 

Beta - 2,3 

Gamma - 0 

Delta - 0,8 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Турция 

(рост заболеваемо-

сти) 

Ministry of Health Turkey 

Alpha - 1915 

Beta - 502 

Gamma - 151 

Delta – 

38193 

 

58810 

Alpha - 3,3 

Beta – 0,9 

Gamma – 0,3 

Delta – 64,9 

Alpha - 356 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 

26789 

3346

0 

Alpha – 1,1 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 80,1 

Уганда 

(снижение заболева-

емости) 

MRC/UVRI & LSHTM Uganda 

Research Unit 

Alpha - 17 

Beta - 15 

Gamma - 0 

Delta - 163 

626 

Alpha - 2,7 

Beta - 2,4 

Gamma - 0 

Delta – 26,0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 



Узбекистан 

(снижение заболева-

емости) 

Biotechnology laboratory, Center 

for advanced technology 

Alpha - 2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 47 

90 

Alpha – 2,2 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 52,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Украина 

(рост заболеваемо-

сти) 

Department of Respiratory and 

other Viral Infections of 

L.V.Gromashevsky Institute of 

Epidemiology & Infectious Dis-

eases NAMS of Ukrainе, JSC 

“Farmak” 

Alpha - 70 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 34 

281 

Alpha - 25,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 12,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Уоллис и Футуна 
CNR Virus des Infections Res-

piratoires - France SUD 

Alpha - 10 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

10 

Alpha – 100,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Уругвай 

(рост заболеваемо-

сти) 

Centro de Innovación en Vigilan-

cia Epidemiológica(CiVE), Insti-

tut Pasteur Montevideo, Uruguay 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 174 

Delta - 0 

739 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 

23,5 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Фарерские острова 

Faroese National Reference La-

boratory for Fish and Animal Dis-

eases 

Alpha - 2 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 0 

42 

Alpha - 4,8 

Beta - 0 

Gamma - 2,4 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Филиппины 

(рост заболеваемо-

сти) 

Philippine Genome Center 

Alpha - 1000 

Beta - 1225 

Gamma - 2 

Delta - 12 

5327 

Alpha - 18,8 

Beta – 23,0 

Gamma - 0 

Delta - 0,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Финляндия 

(снижение заболева-

емости) 

Department of Virology, Faculty 

of Medicine, University of Hel-

sinki 

Alpha - 6106 

Beta - 1127 

Gamma - 10 

Delta - 2924 

15380 

Alpha – 39,7 

Beta – 7,3 

Gamma - 0,1 

Delta – 19,0 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 1 

1 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 100,0 



Франция 

(снижение заболева-

емости) 

CNR Virus des Infections Res-

piratoires – France SUD 

Alpha - 

33941 

Beta - 3175 

Gamma - 706 

Delta - 27366 

78940 

Alpha – 43,0 

Beta – 4,0 

Gamma – 0,9 

Delta – 34,7 

Alpha - 13 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 310 

1570 

Alpha – 0,8 

Beta – 0 

Gamma – 0 

Delta – 19,7 

Французская Гвиа-

на 

National Reference Center for Vi-

ruses of Respiratory Infections, 

Institut Pasteur, Paris 

Alpha - 61 

Beta - 2 

Gamma - 396 

Delta - 111 

731 

Alpha – 8,3 

Beta - 0,3 

Gamma – 

56,0 

Delta – 15,2 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 

11 

Delta - 35 

60 

Alpha – 1,7 

Beta - 0 

Gamma – 

18,3 

Delta – 58,3 

Хорватия 

(рост заболеваемо-

сти) 

Croatian Institute of Public Health 

Alpha - 4459 

Beta - 28 

Gamma - 6 

Delta - 1434 

6648 

Alpha – 67,1 

Beta - 0,4 

Gamma - 0,1 

Delta – 21,6 

Alpha - 1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 25 

104 

Alpha – 1,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 24,0 

Черногория 

(снижение заболева-

емости) 

Charité Universitätsmedizin Ber-

lin, Institut für Virologie 

Alpha - 55 

Beta - 0 

Gamma - 3 

Delta - 93 

175 

Alpha – 31,4 

Beta - 0 

Gamma – 1,7 

Delta – 53,1 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 0 

Чехия 

(рост заболеваемо-

сти) 

The National Institute of Public 

Health 

Alpha - 4359 

Beta - 75 

Gamma - 20 

Delta - 1615 

7435 

Alpha – 58,6 

Beta - 1,0 

Gamma - 0,3 

Delta – 21,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 115 

199 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 57,8 

Чили 

(снижение заболева-

емости) 

Instituto de Salud Publica de Chile 

Alpha - 180 

Beta - 4 

Gamma - 

3375 

Delta - 121 

8031 

Alpha – 2,2 

Beta - 0,1 

Gamma – 

42,0 

Delta – 1,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 

73 

Delta - 7 

419 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma – 

17,4 

Delta – 1,7 

Швейцария 

(рост заболеваемо-

сти) 

Department of Biosystems Sci-

ence and Engineering, ETH Zü-

rich. 

Alpha - 

21813 

Beta - 321 

Gamma - 254 

58290 

Alpha – 37,4 

Beta - 0,6 

Gamma - 0,4 

Delta – 21,0 

Alpha - 7 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 

3763 

Alpha – 0,2 

Beta – 0 

Gamma - 0 

Delta – 78,2 



Delta - 12258 2944 

Швеция 

(рост заболеваемо-

сти) 

The Public Health Agency of 

Sweden 

Alpha - 

63592 

Beta - 2484 

Gamma - 171 

Delta - 17627 

99700 

Alpha – 63,8 

Beta - 2,5 

Gamma - 0,2 

Delta – 17,7 

Alpha - 4 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 

4811 

5983 

Alpha – 0,1 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 80,4 

Шри-Ланка 

(снижение заболева-

емости) 

Centre for Dengue Research and 

AICBU, Department of Immunol-

ogy and Molecular Medicine 

Alpha - 391 

Beta - 6 

Gamma - 0 

Delta - 383 

1157 

Alpha – 33,8 

Beta - 0,5 

Gamma - 0 

Delta – 33,1 

Alpha - 5 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 190 

197 

Alpha – 2,5 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta – 96,4 

Центральноафри-

канская Республика 

(снижение заболева-

емости) 

Pathogen Sequencing Lab, Na-

tional Institute for Biomedical Re-

search(INRB) 

Alpha - 12 

Beta - 1 

Gamma - 0 

Delta - 17 

56 

Alpha - 21,4 

Beta - 1,8 

Gamma - 0 

Delta – 30,4 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Эквадор 

(рост заболеваемо-

сти) 

Instituto Nacional de Investi-

gaciónenSaludPública, INSPI 

Alpha - 172 

Beta - 0 

Gamma - 194 

Delta - 115 

1774 

Alpha – 9,7 

Beta - 0 

Gamma – 

10,9 

Delta - 6,5 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 12 

47 

Alpha – 0 

Beta - 0 

Gamma – 0 

Delta – 25,5 

Экваториальная 

Гвинея 

(рост заболеваемо-

сти) 

Swiss Tropical and Public Health 

Institute 

Alpha - 1 

Beta - 44 

Gamma - 0 

Delta - 0 

191 

Alpha - 0,5 

Beta – 23,0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Эсватини 

(снижение заболева-

емости) 

Nhlangano Health Cen-

tre(National Institute for Com-

municable Diseases of the Nation-

al Health Laboratory Service) 

Alpha - 0 

Beta - 26 

Gamma - 0 

Delta - 0 

33 

Alpha - 0 

Beta - 78,8 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Эстония 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Laboratory of Communicable 

Diseases(Estonia); Eurofins Ge-

nomics Europe Sequencing GmbH 

Alpha - 3195 

Beta - 37 

Gamma - 0 

4770 

Alpha – 67,0 

Beta - 0,8 

Gamma - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 



Delta - 276 Delta – 5,8 Delta - 0 Delta - 0 

Эфиопия 

(стабилизация забо-

леваемости) 

International Centre for Genetic 

Engineering and Biotechnolo-

gy(ICGEB) and ARGO Open Lab 

for Genome Sequencing 

Alpha - 3 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

25 

Alpha – 12,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

ЮАР 

(снижение заболева-

емости) 

KRISP, KZN Research Innovation 

and Sequencing Platform. 

Alpha - 205 

Beta - 6445 

Gamma - 1 

Delta - 5734 

17820 

Alpha - 1,2 

Beta – 36,2 

Gamma - 0 

Delta – 32,2 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 137 

359 

Alpha - 0 

Beta – 0 

Gamma - 0 

Delta – 38,2 

Южная Корея 

(стабилизация забо-

леваемости) 

Division of Emerging Infectious 

Diseases, Bureau of Infectious 

Diseases Diagnosis Control, Ko-

rea Disease Control and Preven-

tion Agency 

Alpha - 820 

Beta - 36 

Gamma - 15 

Delta - 2426 

12980 

Alpha – 6,3 

Beta - 0,3 

Gamma - 0,1 

Delta – 18,7 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 373 

467 

Alpha – 0 

Beta – 0 

Gamma - 0 

Delta – 79,9 

Южный Судан 

(рост заболеваемо-

сти) 

MRC/UVRI & LSHTM Uganda 

Research Unit, South Sudan Min-

istry of Health, WHO South Su-

dan 

Alpha - 1 

Beta - 3 

Gamma - 0 

Delta - 29 

887 

Alpha - 0,1 

Beta – 0,3 

Gamma - 0 

Delta – 3,3 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Ямайка 

(рост заболеваемо-

сти) 

Carrington Lab, Department of 

PreClinical Sciences, Faculty of 

Medical Sciences, The University 

of the West Indies 

Alpha - 152 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

167 

Alpha – 91,0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

0 

Alpha - 0 

Beta - 0 

Gamma - 0 

Delta - 0 

Япония 

(снижение заболева-

емости) 

Pathogen Genomics Center, Na-

tional Institute of Infectious Dis-

eases 

Alpha - 

42851 

Beta - 115 

Gamma - 120 

Delta - 12630 

94570 

Alpha - 45,3 

Beta - 0,1 

Gamma - 0,1 

Delta – 13,4 

Alpha - 12 

Beta - 0 

Gamma - 1 

Delta - 182 

271 

Alpha – 4,4 

Beta - 0 

Gamma – 0,4 

Delta – 67,2 

 



Таблица 2 – Количество депонированных геномов вариантов Epsilon GH/452R.V1 (B.1.429/В.1.427), Eta G/484K.V3 

(В.1.525), Theta GR/1092K.V1 (P.3), Iota GH/253G.V1 (B.1.526), Kappa G/452R.V3 (B.1.617.1), Lambda GR/452Q.V1 

(C.37), Mu GH (B.1.621+B.1.621.1) вируса SARS-CoV-2 в базе GISAID. 

 

Страна 

 

Учреждение, 

 проводившее секвенирова-

ние 

Количество депонированных гено-

мов  

SARS-CoV-2 

В том числе количество геномов, 

депонированных за последние 4 не-

дели 

(14.08.21 – 10.09.21) 

Варианты: 

Eta (В.1.525)  

Iota (B.1.526) 

Kappa 

(B.1.617.1) 

Lambda 

(C.37)  

Mu 

(B.1.621+B.1.6

21.1)   

Всего 

Процент ге-

номов, отно-

сящихся к 

варианту:  

Eta (В.1.525)   

Iota (B.1.526) 

Kappa 

(B.1.617.1) 

Lambda 

(C.37)  

Mu 

(B.1.621+B.1.6

21.1)    

Варианты:  

Eta (В.1.525)  

Iota (B.1.526) 

Kappa 

(B.1.617.1) 

Lambda 

(C.37) 

Mu 

(B.1.621+B.1.6

21.1)       

Все-

го 

Процент ге-

номов, отно-

сящихся к 

варианту:  

Eta (В.1.525) 

Iota (B.1.526) 

Kappa 

(B.1.617.1) 

Lambda 

(C.37) 

Mu 

(B.1.621+B.1.6

21.1)        

Ангола 

(рост заболеваемости) 

KRISP, KZN Research Inno-

vation and Sequencing Plat-

form 

 

Eta – 11 

Kappa –6 

Lambda - 1 

899 

 

Eta – 1,2 

Kappa – 0,7 

Lambda – 0,1 

 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Lambda - 0 

0 

 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Lambda - 0 

Антигуа и Барбуда 

(рост заболеваемости) 

Carrington Lab, Department 

of Preclinical Sciences, Fac-

ulty of Medical Sciences, The 

University of the West In-

dies, St Augustine Campus 

Iota –1 

 
45 

Iota –2,2 

 

Iota –0 

 
0 

Iota –0 

 



Ангилья 

Carrington Lab, Department 

of PreClinical Sciences, Fac-

ulty of Medical Sciences, The 

University of the West Indies 

Iota –1 

 
8 Iota – 12,5 

Iota –0 

 
0 

Iota –0 

 

Аргентина 

(снижение заболевае-

мости) 

Instituto Nacional Enferme-

dadesInfeccios-

asC.G.Malbran 

Eta – 1 

Iota –9 

Lambda -128 

5685 

Eta – 0 

Iota –0,2 

Lambda -2,3 

Eta – 0 

Iota –0 

Lambda -5 

42 

Eta – 0 

Iota –0 

Lambda -11,9 

Аруба  

 

National Institute for Public 

Health and the Environment 

(RIVM) 

Iota –97 

Lambda -2 
Mu – 84 

2006 
Iota –4,8 

Lambda -0,1 
Mu – 4,2 

Iota –0 

Lambda -0 
Mu –0 

0 
Iota –0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Австралия 

(рост заболеваемости) 

NSW Health Pathology – In-

stitute of Clinical Pathology 

and Medical Research; 

Westmead Hospital; Univer-

sity of Sydney 

Eta – 16 

Iota – 5 

Kappa – 128 

Lambda -1 

2692

0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0,5 

Lambda -0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 

276

0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 

Австрия 

(рост 

заболеваемости) 

Bergthaler laboratory, CeMM 

Research Center for Molecu-

lar Medicine of the Austrian 

Academy of Sciences 

 

Eta – 18 

Iota –2 

Kappa – 2 
Mu – 49 

4041

0 

 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 
Mu – 0,1 

 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

221

7 

 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

Багамские острова  

(снижение заболевае-

мости) 

Laboratory of Respiratory 

Viruses and Measles, Oswal-

do Cruz Institute, FIOCRUZ 

Iota –1 61 Iota –1,6 Iota –0 0 Iota –0 

Бангладеш 

(снижение заболевае-

мости) 

Child Health Research Foun-

dation 
Eta – 19 2491 Eta – 0,8 Eta – 0 15 Eta – 0 



Барбадос 

(рост 

 заболеваемости) 

Carrington Lab, Department 

of PreClinical Sciences, 

Building 36, First Floor Bio-

chemistry Unit, Faculty of 

Medical Sciences, The Uni-

versity of the West Indies 

Mu – 1 78 Mu – 1,3 Mu – 0 0 Mu – 0 

Бахрейн 

(рост заболеваемости) 

Communicable Disease La-

boratory, Public Health Di-

rectorate 

Kappa – 8 647 

 

Kappa – 1,2 

 

Kappa – 0 0 Kappa –0  

Бельгия 

(рост заболеваемости) 

KU Leuven, Rega Institute, 

Clinical and Epidemiological 

Virology 

Eta – 84 

Iota –1 

Kappa – 17 

Lambda - 9 
Mu – 41 

4411

0 

Eta – 0,2 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0,1 

Eta – 0 

Iota – 0 

Kappa – 0 

Lambda - 0 
Mu – 5 

420

4 

Eta – 0 

Iota – 0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0,1 

Беларусь 

(рост 

заболеваемости) 

Laboratory for HIV and op-

portunistic infections diagno-

sis The Republican Research 

and Practical Center for Epi-

demiology and Microbiology 

(RRPCEM) 

Eta – 1 

 
85 

Eta – 1,2 

 

Eta – 0 

 
0 

Eta – 0 

 

Бенин  

(снижение заболевае-

мости) 

Institut für Virologie - Insti-

tute of Virology - Charite 

Eta – 14 

 
65 

Eta – 21,5 

 

Eta – 0 

 
0 

Eta – 0 

 

Боливия 

(снижение заболевае-

мости) 

 

Microbiologia Molecular, In-

stituto SELADIS, Univer-

sidad Mayor de San Andrés 

 

Lambda -1 66 Lambda -1,5 Lambda -0 0 Lambda -0 



Бонэйр 

National Institute for Public 

Health and the Environ-

ment(RIVM) 

Mu –8 288 Mu –2,8 Mu –0 0 Mu –0 

Бразилия 

(снижение заболевае-

мости) 

Instituto Adolfo Lutz, Inter-

diciplinary Procedures Cen-

ter, Strategic Laboratory 

Eta – 1 

Lambda – 9 
Mu –11 

3512

0 

Eta – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

Eta – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

126

5 

Eta – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

Британские Виргин-

ские острова 

 

Caribbean Public Health 

Agency 

 

Iota –1 
Mu –21 

33 
 

Iota –3,0 
Mu –63,6 

 

Iota –0 
Mu –0 

0 
 

Iota –0 
Mu – 0 

Великобритания 

(рост заболеваемости) 

COVID-19 Genomics UK 

(COG-UK) Consortium.  

Wellcome Sanger Institute 

for the COVID-19 Genomics 

UK (COG-UK) consortium.  

Eta – 547 

Iota – 24 

Kappa – 545 

Lambda – 8 
Mu – 62 

8036

00 

Eta – 0,1 

Iota –0 

Kappa – 0,1 

Lambda -0 
Mu – 0 

Eta – 16 

Iota –0 

Kappa – 1 

Lambda -0 
Mu – 2 

932

40 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Венесуэла 

(снижение 

заболеваемости) 

Laboratorio de Virología Mo-

lecular 
Lambda -2 
Mu – 5 

171 
Lambda -1,2 
Mu – 2,9 

Lambda – 0 
Mu – 0 

0 
Lambda – 0 
Mu – 0 

Габон 

(рост 

заболеваемости) 

Centre de Recherches Médi-

cales de Lambaréné 

(CERMEL) 

Eta – 13 

Kappa – 1 
286 

Eta – 4,5 

Kappa – 0,4 

Eta – 0 

Kappa – 0 
0 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Гана 

(снижение заболевае-

мости) 

Department of Biochemistry, 

Cell and Molecular Biology, 

West African Centre for Cell 

Biology of Infectious Patho-

gens (WACCBIP), Universi-

ty of Ghana 

Eta – 66 

Iota –3 

Kappa – 5 

 

1274 

Eta – 5,2 

Iota –0,2 

Kappa – 0,4 

 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

 

0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

 

Гамбия 

(снижение заболевае-

мости) 

MRCG at LSHTM Genomics 

lab 
Eta – 4 

 
613 

Eta – 0,7 

 

Eta – 0 

 
0 

Eta – 0 

 



Гаити 

(рост 

заболеваемости) 

Laboratoire National de San-

té Publique – LNSP(HAITI - 

LNSP) 
Mu – 6 95 Mu – 6,3 Mu – 0 0 Mu – 0 

Гваделупа  

(стабилизация заболе-

ваемости) 

National Reference Center 

for Viruses of Respiratory In-

fections, Institut Pasteur, Par-

is 

Eta – 2 

Kappa – 2 

 

291 

Eta – 0,7 

Kappa –0,7 

 

Eta – 0 

Kappa – 0 

 

27 

Eta – 0 

Kappa – 0 

 

Гватемала  

 

 

Asociación de Salud Inte-

gral/Clínica Familiar Luis 

Ángel García 

Iota – 4 

Lambda – 2 
Mu – 3 

 

662 
Iota –0,6 

Lambda – 0,3 
Mu – 0,5 

Iota –0 

Lambda -0 
Mu – 0 

0 
Iota –0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Гвинея 

 

Centre de Recherche et de 

Formation en Infectiologie 

Guinée 

Eta – 7 

 
181 

Eta – 3,9 

 

Eta – 0 

 
0 

Eta – 0 

 

Германия 

(рост заболеваемости) 

Charité Universitätsmedizin 

Berlin, InstitutfürVirologie. 

Institute of infectious medi-

cine & hospital hygiene, 

CaSe-Group. 

Eta – 761 

Iota – 38 

Kappa – 102 

Lambda -102 
Mu –14 

1675

00 

Eta – 0,5 

Iota –0 

Kappa – 0,1 

Lambda -0,1 
Mu –0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

119

40 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Гибралтар 

Respiratory Virus Unit, Na-

tional Infection Service, Pub-

lic Health England 

Mu – 1 1536 Mu – 0,1 Mu – 0 209 Mu – 0 

Гренада 

(рост 

заболеваемости) 

The Caribbean Public Health 

Agency 

Iota – 1 

 
12 

Iota –8,3 

 

Iota –0 

 
0 

Iota –0 

 

Греция 

(снижение заболевае-

мости) 

Greek Genome Center, Bio-

medical Research Foundation 

of the Academy of Athens 

(BRFAA) 

Eta – 2 

Kappa – 1 

 

9080 

Eta – 0 

Kappa – 0 

 

Eta – 0 

Kappa –0  

 

0 

Eta – 0 

Kappa – 0 

 



Грузия 

(снижение заболевае-

мости) 

Department for Virology, 

Molecular Biology and Ge-

nome Research, R. G. Lugar 

Center for Public Health Re-

search, National Center for 

Disease Control and Public 

Health (NCDC) of Georgia 

Iota –1 207 Iota –0,5 Iota –0 0 Iota –0 

Дания 

(снижение заболевае-

мости) 

Albertsen lab, Department of 

Chemistry and Bioscience, 

Aalborg University.  

Department of Virus and Mi-

crobiological Special Diag-

nostics, Statens Serum Insti-

tut. 

Eta – 613 

Kappa – 28 

Lambda – 8 
Mu –7 

Iota –8 

1613

00 

Eta – 0,4 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

Iota –0 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu –1 

Iota –0 

168

60 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

Iota –0 

Демократическая 

Республика Конго 

(стабилизация 

заболеваемости) 

Pathogen Sequencing Lab, 

National Institute for Bio-

medical Research(INRB) 
Eta –8 629 Eta –1,3 Eta –0 0 Eta –0 

Доминиканская Рес-

публика 

(снижение заболевае-

мости) 

Respiratory Viruses Branch, 

Centers for Disease Control 

and Prevention, USA 

 

Iota – 19 

Lambda -4 
Mu –46 

293 

 

Iota – 6,5 

Lambda -1,4 
Mu –15,7 

 

Iota –0 

Lambda -0 
Mu –0 

0 

 

Iota –0 

Lambda -0 
Mu –0 

Замбия 

(снижение заболевае-

мости) 

University of Zambia, School 

of Veterinary Medicine Kappa –1 692 Kappa –0,1 Kappa –0 0 Kappa –0 

Израиль 

(снижение заболевае-

мости) 

Central Virology Laboratory, 

Israel Ministry of Health 

Eta – 18 

Iota – 8 

Kappa – 1 

Lambda -25 
Mu – 1 

1600

1 

Eta – 0,1 

Iota –0 

Kappa –0 

Lambda -0,2 
Mu – 0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa –0 

Lambda -0 
Mu – 0 

111 

Eta –0 

Iota –0 

Kappa –0 

Lambda -0 
Mu – 0 



Индия 

(снижение заболевае-

мости) 

Department of Neurovirolo-

gy, National Institute of Men-

tal Health and Neurosciences 

(NIMHANS). 

CSIR-Centre for Cellular and 

Molecular Biology 

Eta – 218 

Iota –1 

Kappa – 4432 

Lambda -1 

 

4616

0 

Eta – 0,5 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 

 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 

 

112 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 

 

Индонезия  

(снижение заболевае-

мости) 

National Institute of Health 

Research and Development 

 

Eta – 7 

Kappa – 2 

6005 

 

Eta – 0,1 

Kappa – 0 

 

Eta – 0 

Kappa – 0 

85 

 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Иордания 

(рост заболеваемости) 

Andersen lab at Scripps Re-

search, CA, USA 

Eta – 2 

Kappa – 4 
686 

Eta – 0,3 

Kappa – 0,6 

Eta – 0 

Kappa – 0 
4 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Ирландия 

(рост заболеваемости) 

National Virus Reference 

Laboratory 

Eta – 72 

Iota –12 

Kappa – 206 

Lambda -4 
Mu – 4 

2917

0 

Eta – 0,2 

Iota –0 

Kappa – 0,7 

Lambda -0 
Mu – 0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

884 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Исландия 

(снижение заболевае-

мости) 

deCODE genetics 
Eta – 1 9658 Eta – 0 Eta – 0 

152
8 

Eta – 0 

 

Испания 

(снижение заболевае-

мости) 

Hospital Universitario 12 de 

Octubre 

Eta – 201 

Iota –126 

Kappa – 5 

Lambda -193 
Mu – 514 

5990

0 

Eta – 0,3 

Iota –0,2 

Kappa – 0 

Lambda -0,3 
Mu – 0,9 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda – 2 
Mu – 3 

166

7 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda – 0,1 
Mu – 0,2 

Италия 

(снижение заболевае-

мости) 

Army Medical Center, Scien-

tific Department, Virology 

Laboratory 

Eta – 449 

Iota – 11 

Kappa – 19 

Lambda -15 
Mu – 82 

5389

0 

Eta – 0,8 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0,2 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

326

4 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda – 0 
Mu – 0 



Камерун 

(снижение 

заболеваемости) 

CREMER(Centre de Recher-

cherches sur les Maladies 

Emergentes et Ré-

émergentes) 

Eta - 11 208 Eta – 0 Eta - 0 0 Eta - 0 

Канада 
(рост заболеваемости) 

Laboratoire de santé publique 

du Québec 

Eta – 1826 

Iota –210 

Kappa – 372 

Lambda -27 
Mu –128 

8807

0 

Eta – 2,1 

Iota –0,2 

Kappa – 0,4 

Lambda -0 
Mu –0,1 

Eta – 166 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

202 

Eta – 82,2 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu –0 

Катар 

(снижение заболевае-

мости) 

Ministry of Public Health / 

Hamad Medical Corporation 

Eta - 2 

Kappa – 7 

 

2920 

Eta – 0,1 

Kappa – 0,2 

 

Eta - 0 

Kappa – 0 

 

0 

Eta - 0 

Kappa – 0 

 

Каймановы острова 

 

Carrington Lab, Department 

of PreClinical Sciences, 

Building 36, First Floor Bio-

chemistry Unit, Fac-ulty of 

Medical Sciences, The Uni-

versity of the West Indies 

Kappa –3 
Mu –2 

 
71 

Kappa –4,2 
Mu –2,8 

Kappa –0 
Mu –0 

0 
Kappa –0 
Mu –0 

Кения 

(снижение заболевае-

мости) 

KEMRI-Wellcome Trust Re-

search Programme/KEMRI-

CGMR-C Kilifi 

Eta – 24 

Kappa – 5 
2559 

Eta – 0,9 

Kappa – 0,2 

Eta – 0 

Kappa – 0 
17 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Китай 

(снижение 

заболеваемости) 

National Institute for Viral 

Disease Control and Preven-

tion 

Iota –1 

Kappa – 13 
Mu –2 

4116 
Iota –0 

Kappa – 0,3 
Mu –0 

Iota –0 

Kappa – 0 
Mu –0 

37 
Iota –0 

Kappa – 0 
Mu –0 

Колумбия 
(снижение заболевае-

мости) 

Instituto Nacional de Salud- 

Dirección de Investigación en 

Salud Pública 

Iota – 7 

Lambda -55 
Mu –1041 

2851 
Iota –0,2 

Lambda -1,9 
Mu –36,5 

Iota –0 

Lambda -0 
Mu –3 

8 
Iota –0 

Lambda -0 
Mu – 37,5 

Коста-Рика 

(рост заболеваемости) 

Inciensa, Instituto Costarri-

cense de Investigación y 

Enseñanza en Nutrición y 

Salud 

Eta - 4 

Iota –5 

Lambda -9 
Mu – 61 

1075 

Eta – 0,4 

Iota –0,5 

Lambda -0,8 
Mu –5,7 

Eta - 0 

Iota –0 

Lambda -1 
Mu –3 

43 

Eta - 0 

Iota –0 

Lambda -2,3 
Mu – 7,0 



Кот-д'Ивуар 

(рост заболеваемости) 

Molecular diagnostic unit for 

viral haemorrhagic fevers and 

emerging viruses, Bouaké 

CHU Laboratory 

Eta - 45 

 
236 

Eta – 19,1 

 

Eta - 0 

 
0 

Eta - 0 

 

Кувейт 

(снижение заболевае-

мости) 

Virology Unit, Department of 

Mi-crobiology, Faculty of 

Medicine, Kuwait 

Eta – 6 241 Eta – 2,5 Eta – 0 20 Eta -0 

Кюрасао 

 

Dutch COVID-19 response 

team 
Kappa – 1 
Mu –20 

629 
Kappa –0,2 

Mu – 3,2 
Kappa – 0 
Mu –0 

0 
Kappa – 0 
Mu –0 

Латвия 

(рост заболеваемости) 

Latvian Biomedical Research 

and Study Centre 

Eta - 1 

 
5486 

Eta – 0 

 

Eta - 0 

 
0 

Eta - 0 

 

Ливия 

(снижение заболевае-

мости) 

Erasmus Medical Center Eta – 11 12 Eta – 91,7 Eta - 0 0 Eta - 0 

Литва 

(рост заболеваемости) 

Vilnius University Hospital 

San-taros Klinikos, Center of 

Laborato-ry Medicine 

Eta -3 

Iota –7 

 

1708

0 

Eta -0 

Iota –0 

 

Eta -0 

Iota –0 

 

741 

Eta -0 

Iota –0 

 

Лихтенштейн  

(рост заболеваемости) 

Bergthaler laboratory, CeMM 

Research Center for Molecu-

lar Medicine of the Austrian 

Academy of Sciences 

Mu – 1 91 Mu – 1,1 Mu – 0 8 Mu – 0 

Люксембург 

(стабилизациязаболе-

ваемости) 

Laboratoire national de santé, 

Microbiology, Microbial Ge-

nomics Platform 

Eta - 59 

Kappa – 10 
Mu – 2 

1275

0 

Eta – 0,5 

Kappa – 0,1 
Mu – 0 

Eta - 0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

0 
Eta – 0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

Майотта 

 

National Reference Center 

for Viruses of Respiratory In-

fections, Institut Pasteur, Par-

is 

Eta – 2 

Lambda - 2 
274 

Eta – 0,7 

Lambda – 0,7 

Eta – 0 

Lambda - 0 
0 

Eta – 0 

Lambda - 0 



Малайзия 

(снижение заболевае-

мости) 

Institute for Medical Re-

search, Infectious Disease 

Research Centre, National In-

stitutes of Health, Ministry of 

Health Malaysia 

Eta - 3 

Kappa – 4 
2003 

Eta – 0,1 

Kappa – 0,2 

Eta - 0 

Kappa – 0 
72 

Eta - 0 

Kappa – 0 

Мали 

(снижение заболевае-

мости) 

University Clinical Research 

Center, University of Scienc-

es 

Bundeswehr Institut of Mi-

crobiology 

Malaria Research and Train-

ing Center-Parasito 

Eta - 3 36 Eta – 8,3 Eta - 0 0 Eta - 0 

Мальта 

(снижение заболевае-

мости) 

Molecular Diagnostics Pa-

thology Department Mater 

Dei Hospital Malta 

Eta – 13 
Mu – 1 

265 
Eta – 4,9 
Mu – 0,4 

Eta – 0 
Mu – 0 

0 
Eta – 0 
Mu – 0 

Марокко 

(снижение 

заболеваемости) 

Laboratoire de Biotechnolo-

gie 

Eta – 1 

Kappa – 1 

 

265 

Eta – 0,4 

Kappa – 0,4 

 

Eta – 0 

Kappa – 0 

 

0 

Eta – 0 

Kappa – 0 

 

Молдавия 

(рост заболеваемости) 
ONCOGENE LLC Eta – 1 67 Eta – 1,5 

Eta – 0 

 
0 

Eta – 0 

 

Мексика 

(снижение 

заболеваемости) 

Instituto de diagnóstico y 

ReferenciaEpidemiologicos 

(INDRE) 

Iota – 68 

Kappa – 7 

Lambda -211 
Mu – 374 

2552

0 

Iota –0,3 

Kappa – 0 

Lambda -0,8 
Mu – 1,5 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -1 
Mu – 5 

149

4 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0,1 
Mu – 0,3 

Мьянма  

(снижение 

заболеваемости) 

DSMRC Kappa – 4 31 Kappa – 12,9 Kappa – 0 0 Kappa – 0 



Непал 

(снижение заболевае-

мости) 

Molecular and Genomics Re-

search Lab, Dhulikhel Hospi-

tal, Kathmandu University 

Hospital 

School of Public Health, The 

University of Hong Kong 

Kappa – 2 161 Kappa – 1,2 Kappa – 0 0 Kappa – 0 

Нигерия 

(рост 

заболеваемости) 

African Centre of Excellence 

for Genomics of Infectious 

Diseases (ACEGID), Re-

deemer’s University 

Eta - 270  

Kappa – 1 
1326 

Eta – 20,3 

Kappa – 0,1 

Eta – 0 

Kappa – 0 
1 

Eta – 0 

Kappa – 0 

Нигер 

(рост заболеваемости) 

National Reference Center 

for Viruses of Respiratory In-

fections, Institut Pasteur, Par-

is 

Eta - 6 24 Eta – 25,0 Eta - 0 0 Eta - 0 

Нидерланды 

(снижение заболевае-

мости) 

National Institute for Public 

Health and the Environment 

(RIVM) 

Eta - 57 

Iota –2 

Kappa –27 

Lambda -12 
Mu – 75 

5880

0 

Eta – 0,1 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0,1 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 3 

251

5 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0,1 

Новая Зеландия 

(снижение заболевае-

мости) 

Institute of Environmental 

Science and Research (ESR) 

Iota –1 

Kappa – 4 
1987 

Iota –0,1 

Kappa – 0,2 

Iota –0 

Kappa – 0 
787 

Iota –0 

Kappa – 0 

Норвегия 

(стабилизация заболе-

ваемости) 

Norwegian Institute of Public 

Health, Department of Virol-

ogy 

Eta - 86 

Lambda -1 

1624

0 

Eta – 0,5 

Lambda -0 

Eta - 0 

Lambda -0 
277 

Eta – 0 

Lambda -0 

Пакистан 

(рост заболеваемости) 

Quadram Institute Bioscience 

Eta - 2 898 Eta – 0,2 Eta - 0 57 Eta - 0 



Перу  

(снижение заболевае-

мости) 

Laboratorio de Referencia 

Nacional de Biotecnología y 

Biología Molecular. Instituto 

Nacional de SaludPerú 

 

Lambda - 

2274 
Mu – 25 

4358 
 

Lambda -52,2 
Mu – 0,6 

 

Lambda -0 
Mu – 0 

0 
 

Lambda -0 
Mu – 0 

Польша 
(рост заболеваемости) 

genXone SA, Research & 

Development Laboratory 

Eta – 10 

Lambda -1 
Mu – 6 

1864

0 

Eta – 0,1 

Lambda -0 
Mu – 0 

Eta - 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

538 
Eta - 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Португалия 
(снижение заболевае-

мости) 

Instituto Nacional de Saude 

(INSA) 

Eta - 31 

Iota –2 

Kappa – 9 

Lambda -2 
Mu – 24 

1584

0 

Eta – 0,2 

Iota –0 

Kappa – 0,1 

Lambda -0 
Mu – 0,2 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

118

4 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Республика Джибути 

(рост заболеваемости) 

Naval Medical Research 

Center Biological Defense 

Research Directorate 

Eta -1 306 Eta -0,3 Eta -0 0 Eta -0 

Республика Сальва-

дор 

(стабилизация заболе-

ваемости) 

Genomics and Proteomics 

Departament, Gorgas Memo-

rial Institute For Health Stud-

ies 

Lambda - 3 96 Lambda – 3,2 Lambda - 0 0 Lambda - 0 

Реюньон 

 

Université de la Réunion  

Processus Infectieux en Mi-

lieu Insulaire Tropical (UMR 

PIMIT) 

Eta - 8 2663 Eta – 0,3 Eta - 0 0 Eta - 0 

Россия 

(снижение заболевае-

мости) 

 

WHO National Influenza 

Centre Russian Federation 

Eta - 8 

Kappa – 1 

Lambda - 1 

 

7665 

Eta – 0,1 

Kappa – 0 

Lambda - 0 

 

Eta - 1 

Kappa – 1 

Lambda - 0 

 

101

6 

Eta – 0,09 

Kappa – 0,09 

Lambda - 0 

 

Руанда 

(снижение заболевае-

мости) 

GIGA Medical Genomics Eta - 5 473 Eta – 1,1 Eta - 0 0 Eta - 0 



Румыния  

(рост 

заболеваемости) 

National Institute of Infec-

tious Diseases-Prof. Dr. Ma-

tei Bals Molecular Diagnos-

tics Laboratory 

Kappa – 1 
Mu – 1 

Iota – 2 
1775 

Kappa – 0,1 
Mu – 0,1 

Iota –0,1 

Kappa – 0 
Mu – 0 

Iota – 0 
5 

Kappa – 0 
Mu – 0 

Iota – 0 

Саудовская Аравия 
(снижение заболевае-

мости 

Infectious Diseases, King 

Faisal Hospital Research 

Center 

Kappa –1 1096 Kappa – 0,1 Kappa – 0 0 Kappa – 0 

Сенегал 

(снижение заболевае-

мости) 

IRESSEF GENOMICS LAB Eta - 8 532 Eta – 1,5 Eta - 0 6 Eta - 0 

Сент-Китс и Невис 

(рост заболеваемости) 

 

Carrington Lab, Department 

of Preclinical Sciences, Fac-

ulty of Medical Sciences, The 

University of the West In-

dies, St Augustine Campus 

Lambda -10 13 
Lambda – 

76,9 
Lambda -0 0 Lambda -0 

Сингапур 
(рост заболеваемости) 

National Public Health La-

boratory, National Centre for 

Infectious Diseases 

Eta - 10 

Iota –6 

Kappa – 59 

6557 

Eta – 0,2 

Iota –0,1 

Kappa – 0,9 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

133

3 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Синт-Мартен 

 

National Institute for Public 

Health and the Environment 

(RIVM) 

Iota –17 

Kappa – 2 
Mu – 3 

1115 
Iota –1,5 

Kappa – 0,2 
Mu – 0,3 

Iota –0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

26 
Iota –0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

Словакия  

(рост заболеваемости) 

 

Faculty of Natural Sciences, 

Come-nius University 

Kappa – 1 
Mu – 3 

6103 
Kappa – 0 
Mu – 0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

385 
Kappa – 0 
Mu – 0 

Словения 
(рост заболеваемости) 

Institute of Microbiology and 

Immunology, Faculty of 

Medicine, University of 

Ljubljana 

Eta - 52 

Iota –4 

Kappa – 2 

 

1973

0 

Eta – 0,3 

Iota –0 

Kappa – 0 

 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

 

109

6 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

 



США 
(снижение заболевае-

мости) 

Colorado Department of Pub-

lic Health & Environment. 

Maine Health and Environ-

mental Testing Laboratory. 

California Department of 

Public Health. UCSD 

EXCITE. 

Eta – 1274 

Iota – 38416 

Kappa – 308 

Lambda -975 
Mu – 2435 

9211

78 

Eta – 0,1 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0,1 
Mu – 0,3 

Eta - 30 

Iota –2 

Kappa – 1 

Lambda - 6 
Mu – 73 

553

40 

Eta – 0,1 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0,1 

Таиланд 
(снижение заболевае-

мости) 

COVID-19 Network Investi-

gations (CONI) Alliance 

Eta - 3 

Kappa – 1 

 

2824 

Eta – 0,1 

Kappa – 0 

 

Eta - 0 

Kappa – 0 

 

18 

Eta - 0 

Kappa – 0 

 

Тёркс и Кайкос 

 

Carrington Lab, Department 

of Preclinical Sciences, Fac-

ulty of Medical Sciences, The 

University of the West In-

dies, St Augustine Campus 

Iota –1 
Mu – 1 

16 
Iota –6,3 
Mu – 6,3 

Iota –0 
Mu – 0 

0 
Iota –0 
Mu – 0 

Того 

(рост заболеваемости) 
Institut National d'hygiène 

Eta - 68 

 
343 

Eta – 19,8 

 

Eta – 0 

 
0 

Eta - 0 

 

Тунис 

(снижение 

заболеваемости) 

Pasteur Institute - Laboratory 

of Clinical Virology 

Eta - 1 

 
132 

Eta – 0,8 

 

Eta - 0 

 
0 

Eta - 0 

 

Турция 
(рост 

заболеваемости) 

Ministry of Health Turkey 
Eta - 78 
Mu – 2 

5881

0 
Eta – 0,1 
Mu – 0 

Eta - 5 
Mu – 0 

334

60 
Eta – 0 
Mu – 0 

Уганда 

(снижение заболевае-

мости) 

MRC/UVRI & LSHTM 

Uganda Research Unit 

Eta - 37 

Kappa – 1 

 

626 

Eta – 5,9 

Kappa –0,2 

 

Eta – 0 

Kappa – 0 

 

0 

Eta - 0 

Kappa – 0 

 

Уругвай 

(рост заболеваемости) 

Centro de Innovación en Vig-

ilancia Epidemiológica 

(CiVE), Institut Pasteur Mon-

tevideo, Uruguay 

Lambda -1 739 Lambda -0,1 Lambda -0 0 Lambda -0 



Филиппины 

(рост заболеваемости) 

 

Philippine Genome Center 
Eta - 7 5327 Eta – 0,1 Eta - 0 0 Eta - 0 

Финляндия 
(снижение заболевае-

мости) 

Department of Virology, 

Faculty of Medicine, Univer-

sity of Helsinki 

Eta - 26 

Kappa –11 
Mu –3 

1538

0 

Eta – 0,2 

Kappa – 0,1 
Mu –0 

Eta - 0 

Kappa – 0 
Mu –0 

1 
Eta - 0 

Kappa – 0 
Mu –0 

Франция 
(снижение заболевае-

мости) 

CNR Virus des Infections 

Respiratoires - France SUD 

Eta - 724 

Iota – 10 

Kappa – 16 

Lambda – 60 
Mu – 22 

7894

0 

Eta – 0,9 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0,1 
Mu –0 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda – 0 
Mu –1 

157

0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu –0,1 

Хорватия 

(рост заболеваемости) 

Croatian Institute of Public 

Health 
Iota –4 6648 Iota –0,1 Iota –0 104 Iota –0 

Центральноафрикан-

ская Республика 

(снижение заболевае-

мости) 

Pathogen Sequencing Lab, 

National Institute for Bio-

medical Research(INRB) 
Eta -1 56 Eta -1,8 Eta -0 0 Eta -0 

Чехия 

(рост заболеваемости) 

The National Institute of Pub-

lic Health 

Eta -1 

Kappa – 4 
7435 

Eta -0 

Kappa – 0,1 

Eta -0 

Kappa – 0 
199 

Eta -0 

Kappa – 0 

Чили 

(снижение заболевае-

мости) 

Instituto de Salud Publica de 

Chile 

Iota –6 

Lambda -1643 
Mu –182 

8031 
Iota –0,1 

Lambda -20,5 
Mu –2,3 

Iota –0 

Lambda -34 
Mu –33 

419 
Iota –0 

Lambda -8,1 
Mu –7,9 

Швейцария 
(рост заболеваемости) 

Department of Biosystems 

Science and Engineering, 

ETH Zürich. 

Eta - 57 

Iota –10 

Kappa – 10 

Lambda – 33 
Mu – 48 

5829

0 

Eta – 0,1 

Iota – 0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0,1 

Eta - 0 

Iota – 0 

Kappa – 0 

Lambda – 1 
Mu – 0 

376

3 

Eta – 0 

Iota – 0 

Kappa – 0  

Lambda – 0 
Mu – 0 

Швеция 
(рост заболеваемости) 

The Public Health Agency of 

Sweden 

Eta - 9 

Iota – 4 

Kappa – 5 

Lambda – 4 
Mu – 4 

9970

0 

Eta – 0 

Iota – 0 

Kappa – 0 

Lambda -0,6 
Mu – 0 

Eta - 0 

Iota – 0 

Kappa – 0 

Lambda -1 
Mu – 0 

598

3 

Eta – 0 

Iota – 0 

Kappa – 0  

Lambda -5,0 
Mu – 0 



Шри-Ланка 

(снижение заболевае-

мости) 

 

Centre for Dengue Research 

and AICBU, Department of 

Immunology and Molecular 

Medicine 

Eta - 1 1069 Eta – 0,1 Eta - 0 109 Eta - 0 

Эквадор 

(рост 

заболеваемости) 

Instituto Nacional de Investi-

gaciónenSaludPública, INSPI 
Iota –356 

Lambda -202 
Mu –170 

1774 

Iota –20,1 

Lambda – 

11,4 
Mu –9,6 

Iota –4 

Lambda -1 
Mu – 0 

47 
Iota –8,5 

Lambda – 2,1 
Mu – 0 

Эстония 

(стабилизация заболе-

ваемости) 

Laboratory of Communicable 

Diseases (Estonia); 

 Eurofins Genomics Europe 

Sequencing GmbH 

Eta - 1 4770 Eta – 0 Eta - 0 0 Eta - 0 

ЮАР 

(снижение заболевае-

мости) 

KRISP, KZN Research Inno-

vation and Sequencing Plat-

form 

Eta - 13 

Kappa – 15 

Lambda -3 

1782

0 

Eta – 0,1 

Kappa – 0,1 

Lambda -0 

Eta - 0 

Kappa – 0 

Lambda -0 

359 

Eta - 0 

Kappa – 0 

Lambda -0 

Южная Корея 
(стабилизация заболе-

ваемости) 

Division of Emerging Infec-

tious Diseases, Bureau of In-

fectious Diseases Diagnosis 

Control, Korea Disease Con-

trol and Prevention Agency 

Eta - 3 

Iota –4 

Kappa – 12 
Mu – 1 

1298

0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 1,4 
Mu – 0 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 
Mu –0 

467 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 
Mu – 0 

Южный Судан 

(рост заболеваемости) 

South Sudan Ministry of 

Health, WHO South Sudan, 

MRC/UVRI & LSHTM 

Uganda Research Unit 

Eta - 44 887 Eta – 5,0 Eta - 0 0 Eta - 0 

Япония 
(снижение заболевае-

мости) 

Pathogen Genomics Center, 

National Institute of Infec-

tious Diseases 

Eta - 17 

Iota –5 

Kappa – 27 

Lambda -3 
Mu – 2 

9457

0 

Eta – 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -0 
Mu – 0 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda -2 
Mu – 0 

271 

Eta - 0 

Iota –0 

Kappa – 0 

Lambda – 0,7 
Mu – 0 



Ямайка 

(рост 

заболеваемости) 

Carrington Lab, Department 

of PreClinical Sciences, Fac-

ulty of Medical Sciences, The 

University of the West Indies 

 

Iota –1 

 

167 

 

Iota –0,6 

 

 

Iota –0 

 

0 

 

Iota –0 

 

 

 


